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                                        signal peptide \/ gp120
                                        vpu cds end <-
                                                       *                             *                   *             ^^^                            *
B.FR.HXB2           MRVKEKYQ.HLW.RWGWRWGTM......LLGMLMIC..SAT..EKLWVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVLVNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCV    120
CONSENSUS A         ---mGiqr.Ncq.hl.?-----......i---iI--..--a..-n-------------d-e----------------------------------ih-e----e------n------t--------------    118
A.GB.MA246          --AMGIQR.NCQ.SL.----I-......I---II--..--A..GN-------------D-E------------T---------------------IN-E----K------N------T----------Q---    119
A.GB.MC108          --AMGTQM.NCQ.NL.------......I---IIF-..--A..DN-------------D-E------------E--M--------------S---IN-E----E------N------T--------------    119
A.KE.K89            ---MGTQR.NCQ.HL.L-----......I---II--..--A..-N-------------N-E------------E--K------------------IH-E----E------N------T--------------    119
A.KE.Q23-CXC-CG     ---MGIQR.NCQ.HL.LT--I-......I--TIIF-..--V..-N------------RD-D------------E--K------------------IH-D----K------N------T--------------    119
A.NG.NG1935         --ARGMQR.NWQ.H-.G---IL........FL-I-Y..--A..-N------C------D-K---------R--HP-A------------------IH-E----K------N---------------------    117
A.RW.KIG93          ---MGIQM.NCQ.NL.----.-......I----I--..-VA..GN-------------D-E---------------A------------------IL-K----E------G------T--------------    118
A.RW.SF1703         ---MGIQM.NCQ.NL.L-----......I----I--..---..S--------------D-E------------ER----------------D---IY-E----G------N------T--------------    119
A.SE.SE6594         ---MGIQR.NCQ.HL.L----I......I--LII--..-VA..D--------------D-E-------------P--------------------MH-E----ES-----N------T--------------    119
A.SE.SE8131         ---MGTQR.NCQ.HL.LN--I-......I---II--..-TA..-N-------------D-E------------EK--------------------LY-E----D------N------T--------------    119
A.SE.SE8538         ----GIQR.NSQ.HL.L-----......I---II--..-TA..D--------------D-E----------------------------------LH-A----E------S------T----------I---    119
A.SE.SE8891         ---MGTQM.NWQ.NL.------......I--III--..--A..-N--------I---RD-E----------------------------------IN-E----E------N------T--------------    119
A.UG.92UG037        ---MGIER.NYP.C-.-T--I-......I---II--..NTA..-N----------I--D-N------------------------------S---LKME----E------N------T--------------    119
A.UG.U455           ---MGIQR.NYP.CL.------......I--LII--..N-Q...Q-------------D-V-------------A--------------------ID------E------N--D------------------    118
CONSENSUS B         ----giRk.nyq.hl.------??????--------.?--a?.-------------------------------------------------------e-----------n---------------------    119
B.AU.MBCD36         -T-M-TRK.NYR.HL.-M----......---I----..--EE.D-W-----------R------------------A--------------S---IA-E----H------N---------------------    120
B.BE.SIMI84         ----GIRK.NCQ.HL.------......--------..--V..-Q----------------------------------------------S---I--E-----------N--K------------------    119
B.CN.RL42           ---TGIRK.NYQ.HL.------......--------..N-A..-N-----------------------------------------------------G-----------N---------------------    119
B.DE.D31            -K---IRK.NYQ.HL.------......--------..---..-------------------------------K----------------D------E----D------N---------------------    119
B.DE.HAN            -K---TRK.NYQ.-L.--G--L......-------S..-VA..GN----------------------------------------------------MG-----------------Q---------------    119
B.ES.89SP061        ---T-IRK.NYQ.HL.-K----......--------..K-A..-N---------------------------------------------------E-K-----------N--D------------------    119
B.FR.PHI120         ----GIRR.NYQ.HL.----I-......---I----..--A..-N--------------------------------------------------I--E---------E-----------------------    119
B.GA.OYI            -TARGTRK.NYQ.-L.------......--------..--A..-N-------------------------R--A------------------------G------D----N-----Q---------------    119
B.GB.AC-46          -----TRK.NYQ.HL.-K----LQWGTM--------..--A..D-M------------------------------A-------------------E-G-----------S---------------------    125
B.GB.CAM1           --A-GIRK.NCQ.-L.------......--------..--A..D------------------------------------------------------E-----------N---------------------    119
B.GB.MANC           -K---IRK.NYQ.NL.-----L......F-------..--E..-----------------------------HG---------------------I--E----Y-D----N-----Q--V------------    119
B.GB.WB             ----GIRN.NY...L.-K----......--------..K-A..-Q----------------------------------------------D----A-E-----------N---------------------    117
B.JP.ETR            -----IRK.NYQ.HL.----I-LRWGTM--------..--A..-Q-------------------------------A---------------------------------N-------N-------------    125
B.JP.JH32           ----GIRK.NYQ.HL.------......---I----..--A..-Q---------------A-------------------------------------E----K------N---------------------    119
B.NL.ACH3202A21     -K---TRK.NYQ.HL.------......--------..--A..-Q---------------------------S-----------------------A-E----D-D----N----------N----------    119
B.TH.TH936705       -K-TGIRK.NYQ.HL.------......--------..--A..-N---------------N-------------------------------------G-----------N---------------------    119
B.TT.QZ4589         ---RGIRR.NCQ.HL.-T----......-----I--..---..-Q-------------------------------K--------------S------G-----------N---------------------    119
B.TW.LM49           ---RGTRM.NCQ.HL.------......-------S..--A..-N--------------------------T------------------------T-G-----------N-AD--Q--------E------    119
B.US.JRFL           ----GIRK.SYQ.YL.-KG--L......---I----..--V..-------------------------------------------------------E----H------N-----Q---------------    119
B.US.MNCG           ----GIRR.NYQ.H-.-G----......---L----..---..----------------------------------------Q------------E-------------N---------------------    119
B.US.RF             ---M-MRK.NCQ.HL.-K----......--------..--A..-D-----------------------E----K--------K-------------L-E-----------N---------------------    119
B.US.SF2            -K--GTRR.NYQ.HL.-----L......--------..---..---------------------------R---------------------------G-----------N-----Q---------------    119
B.US.SFMHS9         --A--IRK.NYQ.HL.----I-......------MI.C--A..DQ---------------------------------------------------L-E-------------------------------R-    120
B.US.US1            -----TRK.NYQ.HL.----IL......---T----..--E...---------------------G-----------------------------IA-E----D------N--------V------------    118
B.US.WEAU160        ----GIRK.NYQ.HL.-K--I-......---I----..--A..-N-----------------------------------------------------E-----------N---------------------    119
CONSENSUS C         ---mGilr.ncq.q-.-i--iL......GFW-----..nv?..gn---------------k------------e---------------------m--e--------------d------------------    118
C.BI.BU910112       --ATGIQR.NCQ.Q-.-I--IL......GFW-----..NVM..GN-------------------------------A------------------M--K----D---------D---Q--------------    119
C.BI.BU910213       ---MGIQR.NCQ.Q-.-I--IL......GFW-V---..NVL..GNS-----------Q--K------------------------------S---M--E--------------D---Q--------------    119
C.BW.96BW16B01      -KARGILK.TCQ.Q-.-I-IIL......GFWI-I-N..NVV..GH---------------K-------------K--------------------MI----------------D------------------    119
C.BW.96BW17B05      ---MGILR.NCQ.Q-.-I--IL......GFW-----..-VL..GN------------R--K-----------FES--------------------M--E--------------D------------------    119
C.DJ.DJ259A         -K-MGTQR.NWP.--.-V--IL......GFW--L--....N..GN-------------D-NPP----------KV----------------S---LA-E-----------G--D---Q--------------    117
C.DJ.DJ373A         ---MGIQM.NCQ.Q-.-IG-IL......GFW--LM-..NGM..GN------------Q--NP-----------E-----------------S---L-ME-----------G--D---Q-------EG-----    119
C.ET.ETH2220        -K-MGIQR.NCQ.Q-.-I--IL......GFW-----..NGM..GN-------------D-SP-------------------G-F-------S---LG-E------------------Q--------G-----    119
C.IN.21068          ---RGILR.NYQ.Q-.-I--VL......GFW-----..NVV..GN---------------N------------EK--------------------I-ME--------------N-----V------------    119
C.IN.301904         ---RGTLR.NYQ.Q-.-I--VL......GFW-----..NVG..GN---------------K------------EK--------------------IP-G--------------N-----V------------    119
C.IN.94IN11246      ---RGTLR.NYQ.Q-.-I--VL......GFW-----..NGG..KD---------------K------------GK--------------------IS-E----------S---N-----V------------    119
C.SN.SE364A         ---TGMLR.NCQ.P-.-I--IL......GFW-RL-Y..NVG..GN---------------K------------ER-G------------------M-WE----Y---------D------------------    119
C.SO.SM145A         ---RGILR.NWQ.Q-.-I--IL......GFW-----..-GG..GN------------R--K--------S---ER----------------S---ML-G--------------D------------------    119
C.UG.UG268A2        ---MGIQR.NCQ.Q-.-I--IL......GFWI----..NVM..GN----------------------------E---------------------I--E----S---------D---Q-V------------    119
CONSENSUS D         ---r?ier.NyQ.hl.-k--?-......------t-.?--a?.-q--------------------------s-k--a--I---------------Ie-e-----------n---------------------    117
D.CD.84ZR085        ----GIKR.NYQ.PL.-K--I-......------MT.Y--A..DN--------------------------S-K--A--I---------------IE-K-----------N--D------------------    120
D.CD.ELI            --ARGIER.NCQ.N-.-K--I-......---I--T-..--A..DN--------------------------S-E--A--I---------------IA-E-----------N---------------------    119
D.CD.JY1            ---MGIRM.NYQ.HL.-K--I-......---I--T-..-VA..-D--------------------------S-EP-A--I-------------R-IEME-----------N---------------N-----    119
D.CD.NDK            --AR--ER.NCQ.NL.-K--I-......------T-..--A..-D----------I-----------------KK-A--I---------------IE-E-----------N---------------------    119
D.CD.Z2Z6           ---RGIER.NCQ.NL.-K--I-......---I--T-..-NA..DN--------------------------S-K--A--I---------------IE-E---------R-N---------------------    119
D.SN.SE365A2        --AR-MKR.NYQ.HL.------......------T-..-VA..----------------------------S-E--K--I---------------IE-A-----------N---------------------    119
D.TZ.87TZ4622       ---R-MRR.NYQ.HL.------......--------..---..-Q--------------------------S-E--A--I---------------IK-E-----------N---------------------    119
D.UG.92UG024D       ---R-MQR.NYQ.HL.-K--I-......--------..-G-E.-QS--------------------------.KA-A--I-------------R-IQ-E-----------N--------V------------    119
D.UG.94UG1141       ---R-TKR.NYQ.HL.-K----......--------..-V-..G-S---------------------------KA-A--I---------------IK-E-----------N---------------------    119
D.UG.C971-412       -K--GIQR.NYQ.HL.------......--------..--A..-Q--------------------------S-KA-A--I-------------R-II-T---------------------------------    119
D.UG.UG274A2        ---R-IER.NYQ.HL.-I----......------TY..-VA..-Q--------------------------S-IA-A--I-----------D-R-IR-E------D----N---------------------    119
D.UG.WHO15-474      ---RGIQR.NYQ.HL.-G----......------T-..-TA..--K-------------------------S-K--A-DI-------------R-IE-E-----------N---------------------    119
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HIV-1/SIVcpz
Amino Acids

                                        signal peptide \/ gp120
                                        vpu cds end <-
                                                       *                             *                   *             ^^^                            *
B.FR.HXB2           MRVKEKYQ.HLW.RWGWRWGTM......LLGMLMIC..SAT..EKLWVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVLVNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCV    120
F.BR.BZ126A         ---RGMQR.NWQ.HL.GK--LL......F--I-I--..N-E...N--------------------------S-EK-----------------------E------D----N------T--------------    118
F1.BE.VI850         ---RGMQR.NWQ.HL.GK--LL......F--I-I--..N-A..DN----------------------------ER-A-------------------F-K------D----N------T--------------    119
F1.BR.93BR020.1     ---RGMQR.NWQ.HL.GK--LL......F--T-I--..N-A..-N--------------------------S-EK-A---------------------E----R----E-N------T--------------    119
F1.FI.FIN9363       ---RGMQR.NWQ.HL.GK--LL......F----I--..K-A..DD----I----------N----------S-EK---------------------A-.---------E--------K--------------    118
F1.FR.MP411         ---RVMQR.NWQ.HL.GK--LL......F--I-I--..--A..DN--------------------------G-ER--------------------IW-K------D----N---------------------    119
F2.CM.MP255         ---R-MQR.NWQ.HL.GK--LL......F--I-I--NAN--..DD--------------P--------------P--------Y-----------L--G---------E-N--D---L--------------    121
F2.CM.MP257         ---R-MQR.NWQ.HL.G---LL......F--I-I--..--A..D-----------------------------ER--------Y-------S---L--G--S-K------N--D-----------E------    119
CONSENSUS G         ----GiqR.NWQ.hL.-?---L......i--lVI--..--s..nn------------Ed-d-?----------S--k------------------Is-e-----------n--------------E------    117
G.BE.DRCBL          ----GIQR.NWQ.HL.-N--IL......I--LVI--..--E...-------------ED-NAP---------HS--S--I-----------S---INMR-----------N--------------E------    118
G.FI.HH8793         ----GIER.NWQ.HL.-K---L......I--LVI--..--S..NN------------ED-K------------S--R--I-----------D---IP-G-------V------------------E------    119
G.GA.LBV217         --A-GILR.NWQ.HL.-K--IL......I--LVI--..N-S..GN----------A-ED-D------------S--S------------------IS-N-----------N--------------E------    119
G.NG.92NG083        ----GIQR.NWQ.HL.-K---L......I--LVI--..--S..DN------------ED-D-P--------S-SS-K------------------IAIE-----------N-----Q-------EE------    119
G.NG.NG1928         ----GIQR.NWQ.HL.-T-W-L......T--WVI--..--S..NN------------E--D-P----------S--K------------------IY-E-----------N--------------E------    119
G.NG.NG1929         ----GTQR.NWQ.HL.-T-W-L......T--LVI--..--S..-N------------ED-D-S----------S--K------------------IS-E-----------N--------------E------    119
G.NG.NG1937         ----GIQR.NWQ.YL.-T-W-L......I--LVI--..-TS..NN------------ED-D------P-----S--R------------------IT-E-I--I------N--------------E------    119
G.NG.NG1939         -K--GIQR.NWQ.HL.-T-W-L......T--LVI--..--S..NN------------ED-D-P----------S--K------------------IE-K--K--------N--------------E------    119
G.SE.SE6165         ---TGIQR.NW..HL.-K---L......I--LVI--..--S..NN------------ED-D----------S-SA-S------------------IIME----Y------N--------------E------    118
H.BE.VI991          T--M-TQR.NYP.SL.-----L......I----L--..-VV..GN---------------K---------------R------------------M--E----T----V--------T--------------    119
H.BE.VI997          T--M...R.NYP.Q-.--G-IL......-----L-Y..--A..GN---------------K------------EP-K--------------S---M--A---------D-------QT--------------    116
H.CF.90CF056        T--M-TQR.NYP.SL.-----L......I----L--..--A..QN---------------K------------E--K------------------M-ME----S----E-N------T--------------    119
J.SE.SE9173         T--M-TQT.SWL.SL.----L-......IF------..--R..-N------------RD-K------------S--K------------------MS-P--------------D--Q-----V--E------    119
J.SE.SE9280         T--M-TQK.NWQ.TL.--G-L-......IF------..K-K..-D-------------D-K------------S--K--------------S---MN-P--------------D--Q-----V--E------    119
K.CD.EQTB11C        --AR-IQR.NWQ.HL.GKR-IL......F--I-I--..--A..NN----------------------------E------------------------E-----------N------T-------E------    119
K.CM.MP535          ---RGMQR.NWQ.TL.GN--IL......F--I-I--..-NA..D-----------------P-----------EK---------------------EME-----------N------T-------E------    119
N.CM.YBF30          -K-MGMQS.GWM.GM.KSGWLL....FY--VS-IKV..IGS..-QH-----------R--E-----------HS--A--I---Q------------L-P----K----E-K-AD--Q-------E-------    121
CONSENSUS O         -kam--kNkK??.?l.-il?al......?mal-?p-..lss..kq-YA---a-----ed--PV-------NLTS--q--I--Sq-------t-y-yP-h---Dk-dI---Y-----q-------e-------    114
O.CM.ANT70C         -KAM--RNKK--.TL.YLAMAL......ITPC-SLR........Q-YA---A-----ED--PV-------NLTS--K--I--SQ-------T-Y-YP-H---DD--I---Y-----Q---------------    116
O.CM.CM4974         -K-M--KNKKS-.IL.CIAMAL......-IPC-NCK.......PX-YA---S------D--PV-------NLTS--K--I--SQ-------S-H-YP-E---DK-DI---Y--D------------------    117
O.CM.HIV1CA9EN      -K-M--KNRK....L.-ILYIV.......MALIIP-..LSS..KQTYA---A-----GD-APV---T--VNLTS--K--I--SQ-------T-H-YP-H---DD--I-N-Y-----Q----------S----    116
O.CM.MVP5180        -K-MK-NNRKS-.SL.YIAMAL......-IPC-SYS.......KQ-YA---S-----E--APV-------NLTS--Q--I--SQ---------H-FP-G---D--DI---Y--D----------E------E    117
O.GA.VI686          ---M--KNKK....L.-ILC.-......IMALIIP-..LSS..NH-YA---A-----ED-NPV-------NLTS--Q--I--SQ-------T-L-YP-K---D---I---Y-----Q-------E-------    116
O.GQ.193HA          -KAM-RKNKK....S.-I-YLL.......MALITP-..LSS..KP-YA---A-----ED--PV-------NLTS--K--I--SQ-------T-Y-YP-H---DK--I---Y-----Q-------E--F----    116
O.GQ.276HA          -NAM--KNKK--.IL.YIVMAL......TTPC-SSK..PSS..KQ-YA---A-----ED--PV-------NLTS--Q--I--S--------T-Y-YP-H---DK-DI---Y-----QR---D--E-------    120
O.GQ.341HA          -KAM-RKNKK....L.-ILYIV.......MALTTP-..LSF..RQ-YA---A-----ED-NPV-------NLTS--Q--I--S--------T-Y-YP-H---DK-DI---Y-----QR---D--E-------    116
CRF01_AE.CF.90CF40  ----GTRR.NWP.NL.-K---L......I--LVI--..--S..DN------------RD-D-I---------HV---------------------IY-E------D----N-----Q--V--------Q---    119
CRF01_AE.TH.93TH25  -----TQI.NWP.NL.-K---L......I--LVIM-..--S..NN------------RD-D-----------HE------------I--------MH-E-----------N-----Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.A01021  -----TQM.NWP.NL.-K---L......I--LVI--..--A..DN------------RD-D-----------HE---------------------IH-E-----------N-----Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.CM240   -----TQM.NWP.NL.-K---L......I--LVI--..--S..DN------------RD-D-----------HE---------------------IH-E-----------N-----Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.E11429  -----TQM.NWP.NL.-K---L......I--LVIM-..--S..DN-------------D-D-----------HE---------------------IHME-----------N-----Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.KH08    -----TQM.NWP.NL.-----L......I--LVI--..--S..D-------------RD-D-----------HE--M------------------IH-K-----------S-----Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.TH022   -----TQM.NWP.NL.-K---L......I--LVI--..--S..-N------------RD-D-----------HE---------------------IHME-----------K-A---Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.TH047   -----TQM.SWP.NL.-K-R-L......I--LVI--..--S..DN------------RD-D-----------HEA--------------------IH-E-----------N-----Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.TH9201  -KA--TQR.NWP.NL.-K---L......I--LVI--..--S..DN-------------D-D-----------HE---------------------IH-E-----------N-----Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.TH9211  --A--TQM.NWP.NL.-K---L......I--LVI--..--S..NN------------RD-D-----------HE---------------------IH-E-----------N-----Q--V------------    119
CRF01_AE.TH.AF0707  -----TQM.NWP.NL.-K---L......I--LVI--..--S..DN------------RD-D-----------HE--A--I---------------IH-E-----------N-----Q--V------------    119
CRF02_AG.DJ.DJ258A  ---MGIQK.NYP.LL.-----I......IF.IMI--..N-K...EM-----------RD-K----------------------------------IY-K----K------N---------------------    117
CRF02_AG.FR.DJ263   ---MGMQR.NYP.LL.-K---I......IFWIMI--..N-E...-------------RN-E-------------A--------------------IH-K----K------N---------------------    118
CRF02_AG.FR.DJ264   ---MGIQR.NYP.LF.-K--MI......IFWIMI--..N-E...-------------RD-E-------------V--------------------IH-K----K------N---------------------    118
CRF02_AG.NG.IBNG    ---MGIQK.NYP.LL.-----N......IFWIMI--..N-E...Q-------------T-E----------------------------------IH-E----K------N---------------------    118
CRF02_AG.NG.NG1921  ---MGTQR.NCS.LL.-----I......I-WLII--..N-K...D------------RD-D------------EK----------------D-H-ML-K-----------N---------------------    118
CRF02_AG.NG.NG3675  ---MGILR.NYP.PL.-----I......IFWIM-L-..--E...N------------R--E----------G----A--------------S---IN-E----D------N-M----I--------------    118
CRF03_AB.RU.KAL15   -----IRK.....HL.-----L......F-------..---..-N----------------------------SK--------Y-------S---IP-K--------G--N---------------------    116
CRF03_AB.RU.KAL68   -----IRK.....HL.-----L......F-------..---..-N----------------------------SK--------Y-------S-.-IP-K--------G--N---------------------    115
CRF03_AB.UA.UKR97   -KARGMQR.NYQ.HL.------......-FW-IIM-..K-A..-N------------RD-E-------------K--------------------IS-E----K-D----N-----QT--------------    119
CRF04_cpx.CY.94CY0  ---MGMQR.NYP.HL.-E---L......I--LVI--..--S..NN------------RD-E-------E----EK----I----------------A-I-------------------------NEG----A    119
CRF04_cpx.GR.97PVC  ---MGIQR.NYP.HL.-E---L......I--LVIM-..--S..KDM-----------RD-E-KPH---------K-I--I---------------LA-T---------E-ST-------------EG-----    119
CRF04_cpx.GR.97PVM  -T-MGTQR.NCP.-L.-T---F......I-WLVI--..--S..NN------------RD-E-SP----------K----I---------------IF-K----D------N-------------EEG-----    119
CPZ.CD.CPZANT       --.-PIHI.........I--LA.......-LIQF-E..KG-..NEDY---F------RN--P-----TN-SMTS---------TS---I--D-IV-R-.-TSVW--AY--Y---S-T--MXQ-FQ--H----    110
CPZ.GA.CPZGAB       -K-M--KKRDWN.SL.SIITII......TIIL-TP-..LTS...E------------HD-DPV---------HS--A--I---Q-------S----F-P--I-S------N--D------------------    119
CPZ.US.CPZUS        -K-M--KK.....-L.-LSYCL.......-SS-I-P..GLS...S--A---------RDVE------------KQ-A--I---Q------------H-P----K-D--E-N-A---Q--------------I    114
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                              <----    V1                    ----> <----                        V2                         ---->
                         *    *    ^^^            ^^^            ^*^ ^^ ^                          ^                  ^^       *^^^      *            *
B.FR.HXB2           KLTPLCVSLKCTDLKNDTNT..........NSSSGRMIMEKGEIKNCSFNI.STS.I.R.GKVQKEYAFFYKLDIIPIDN..................DTTSYKLTSCNTSVI.TQACPKVSFEPIPIHYCA    219
CONSENSUS A         -------T-n-snvnt?nt??.......?????tnit??mr?--------m.T-E.l.-.D-k--V-sl--r--vV?-n????.....?????????n?snq-R-IN----a-.------------------    207
A.GB.MA246          -------T-N-S-VNVNAT...........-YNVNDT-NM-E--R-----M.T-E.L.-.DRK--V-SL--R--VVQMN-................SNNSNQ-R-IN----A-.------------------    219
A.GB.MC108          -------T-E-FNVHKTNK..............TNITEDMI---------M.T-E.L.-.D-K--VHSL-----VVEMS-.............GSVSNGSGQ-R-IN----A-.------------------    219
A.KE.K89            -------T-N-SNVNVTAT..............--TTHGGR-RM----Y--.T-E.L.-.DRR--V-SL--R--VV--NE...............NNSSNNE-R-IN----A-.-------T----------    217
A.KE.Q23-CXC-CG     -------T-H--NVTSVNT..................TGDREGL------M.T-E.L.-.D-R--V-SL--R---V--NE.................NQGSE-R-IN----A-.-----------------T    211
A.NG.NG1935         -------T-D-H--NSSNS.............-NYTSSNMQ--MT-----M.T-E.L.-.D-K--VN----R--VVQ-KE.................NNS-Q-R-IN----A-.------------------    214
A.RW.KIG93          Q------T-D-NYNITINS-K.......TPSPVTNISEEMRE--------M.T-E.L.-.D-K--VHSL------VHLND.................SKPKQ-R-IN----A-.------------------    221
A.RW.SF1703         -------T-N-SHNITTH-I.........TTNNPNITKYME-------Y-M.T-E.L.-.D-K--V-SL-----VV---K............NNGNNNIR-Q-R-IN----A-.------------------    225
A.SE.SE6594         -------T-N--NVNSTRV................VN-TD-E--------M.T-E.L.V.D-Q-QVHSL--R---VQMNE..........NRGNSSNSSYNE-R-IN----A-.-------T----------    220
A.SE.SE8131         Q------T-N-SNNVTANTN..........ST-ANLTDSV---MR------.T-E.L.-.D-KK-V-SL------VK-NKNKS.....FRGKNSSGNSSSDR-R-IN----A-.------------------    231
A.SE.SE8538         -------T-E-N-YNYNVT...........---HSYNVTNMQ-M------V.T-E.L.-.D-R--VTSL-----VV--GG...............NDTNS-Q-R-IN----A-.-------T----------    220
A.SE.SE8891         -------T-N-SSVT-SSV..............TNITSDMA---------M.T-E.-.-.D-R--VH-L--R--VV-M--..................NNSL-R-IN----A-.------------------    214
A.UG.92UG037        Q------T-D-SYNITNNI-..........--ITNSSVNMRE--------M.T-E.L.-.D-NR-V-SL-----VVQ-N-...............GNNSSNL-R-IN----AL.---R---T----------    221
A.UG.U455           -------T-D-HNITINNT...........-NNTNITDGVRE-M------M.T-E.L.-.D-K--V-SL--R---VQ-NK.................T-NN--R-IN----T-.------------------    217
CONSENSUS B         -------T-n----n-a--????...????tt--sgek-------------?t--.-.-.d-------l-----vv----???..?????????????-n---r-i-------.-----------------t    217
B.AU.MBCD36         -------T-N----ETKNT-..........ITN-S-EKI------------DXXD.M.G.A-A--HS-V-N---VVS---DNK..TTDKSNAQGNNSKTI-N-R-I-----K-.------I-----------    236
B.BE.SIMI84         -------T-N--NW-SANS...........T-NTNSSLE-----------V.T--.-.K.N---T---L-----VM--ED..................-N---T-IN------.-----------------T    217
B.CN.RL42           -------T-N--N---A--...............TSST--G----------.T--.-.K.T--XXD--L---V-VV--G-..................-S---R-IN------.-----------------T    213
B.DE.D31            -------T-N------A---.........N---WTMTGEM-----------.T--.-.-.D-------H-----VV----..................-N---R-I-------.-----------------T    219
B.DE.HAN            -------T-----YN-A--..............-SWGR------Q----KV.T-N.-.-.D-----S-L---T-VV----......N.....KTSNRDN----M-IH--R---.------------------    221
B.ES.89SP061        -------T-N---YG-----NNS...SATNPT--SGGMEGR----------.TR-.-.-.D--K----L--S--V---KD..................-N---R-R-------.------------------    225
B.FR.PHI120         -------T-N----NVTDT-N........SSRGVVVEEEM----------T.T-R.-.K.D-G-----L-----VV--G-................NNTN---R-I-------.------------------    222
B.GA.OYI            -------T-D---VNTTSSSLRN....ATNTT--SWET-----L------T.T--.-.-.D-M-EQ--L-----VL---K..................ND-KFR-IH----T-.------I------M---T    224
B.GB.AC-46          -------T-N---NLQNVTY..........AN-GIGGPV------------.T-N.M.-.D-RK----L--S--VVA---....................---R-I-------.-----Q-T----------    222
B.GB.CAM1           -------T-I--NVN-TRTNS........SDWDRREGEKM----------V.T--.-.-.N--R----L-----VV---K..................AN---T-IH------.-----------------T    220
B.GB.MANC           -------T-D---YVGNATNTT.....STN-TA--SWGAMR----------.T-N.-.-.D--H----L-----VV--EK..................KN--FR-I-----T-.-----------------T    223
B.GB.WB             -I-----T-----VTFNCTGTSN....CTDTN--SPLK-----M------V.T-N.-.-.NQ-R----L-----VV--NK..................ND-NFI-IH------.------------L-----    222
B.JP.ETR            -------T-H----R-T--............NN-SIEEKM----------V.T-N.-.-.D-------L-----VV----DNN..............STN-C-R-I--D----.-----------------T    226
B.JP.JH32           -------T-N-I-WG---SPNA......TNTT---GEK-----M-------.T--.-.-.D-----H-L---H-VV--N-STK.........DNIKNDNS-R-R-I-------.------I-----------    231
B.NL.ACH3202A21     -------T-N---FG-A--...........TT--SGV-I----------K-.N-N.M.K.D-A-I---L-----VV----NNT.............NTSY---R-I-------.---------------F-T    222
B.TH.TH936705       -------T-N----R-A--...............TSSP-GG----------.T-..S.I.RTKV-D--L--TV-VV---DDNT..................--R-LN------.-----------------T    212
B.TT.QZ4589         -------T-N---KLRNNI..............-SGEK--I----------.TSG.-.-.N-M-----L----------DDNN........RNNSSNNTVRN-R-IN------.-----------------T    224
B.TW.LM49           E------T---N-TTMSK-.............D-NTLT------------V.T--.L.-.N-------S--R--LVQT-ENST..................--R-I---A---.K----------------T    215
B.US.JRFL           -------T-N-K-VNATNT............TNDSEGT--R----------.T--.-.-.DE------L-----VV----..................NN---R-I--D----.------I-----------    216
B.US.MNCG           -------T-N----R-T---NNS....TAN-N-NSEGTIKG--M-------.T--.-.-.D-M-----LL-----VS---..................-S---R-I-------.------I-----------    224
B.US.RF             -------T-N---ANLNGTN.........VT----GTM--N--------QV.T--.R.-.D-T--K--L-----VV--EK.....GNISPKNNTSNNTSYGN-T-IH--S---.-----------------T    232
B.US.SF2            -------T-N----GKA--...........TN--NWKEEI-----------.T--.-.-.D-I---N-L-RN--VV----.............ASTTTNY-N-R-IH--R---.-----------------T    222
B.US.SFMHS9         -------T------Q-A--NSQ......NATNN-SGGN-GI---------A.T--.-.G.D--R--H-L--R---V----....................---T-IN------.-----------------T    221
B.US.US1            --P----T-N----V-A---GN.....ATNTT--SWEKL------------.TKN.M.-.D--ER---L-----VV-M--..................-N---R-I------V.------------------    222
B.US.WEAU160        -------T-N--NVNVTNLKNE.....TNT-----GEK--E--M------V.T-L.-.-.N-RKT---L-----VM---H..................-N---T-IN-KS-T-.------------------    223
CONSENSUS C         -------T-n--nvn???t????....?????gnnt?nssn----------.T-e.l.-.d-k--v--L--?---v-lne........??????????ns?e-R-In----a-.---------d--------    208
C.BI.BU910112       -------T-D-KNANATH-.............GTIDNRTMG----------.T-E.L.K.D-K-RAH-L--S---VQL-G...................GG--R-I-----A-.---------D--------    214
C.BI.BU910213       -------T-N-ININVTR-............NTVIHNDTMV---------V.T-E.L.K.D-TK-VH-L--------LHE........GKNNFTESDNSSRD-R-IN----AT.---------D--------    226
C.BW.96BW16B01      -------T-N--NVNVTSKGS.......NTTMGNKTYDNSG--M------M.T-E.-.-.D-KKQV--L--R---V-L-G...............ESNSRGE-R-IN----AL.-------T-D--------    224
C.BW.96BW17B05      -------T-N--NAT-TNY...........-N-TNVTSSMI--M-------.T-E.L.-.D-RK--S-L--R---V-LNE............NNNSSSNYSE-R-IN----T-.---------D--------    223
C.DJ.DJ259A         -------T-N-SNVQSNAT................YENST-E-M------V.T-E.L.-.D-R--A--L--R---V-LNE..................NNSE-R-IN----A-.--------LD--------    210
C.DJ.DJ373A         -------T-N-SNKVTA-G............NG-VTYNSTEKDMR------.T-E.L.-.D-K--K--L------V-LG-..................GNEE-R-IN----S-.------------------    216
C.ET.ETH2220        -------T-N-NAI--N-K............VTNNSINSAND-M-------.T-E.L.-.D-KR-A--L------V-LN-..................GS-D-R-IN----T-.--------LD--------    216
C.IN.21068          -------T-E-RNVNSTG-...........GTH-KTYNESMK--------A.T-V.-.K.D-K-TV--L------V-L--..........EEQENDSNSSGY-R-IN----AL.-------T-D--------    225
C.IN.301904         -------T-E-KNV---ST.............HNETYTESVK--------A.T-E.-.-.DRK-TV--L--R---VQLNS.............DDKKNSSEY-R-IN----A-.-------T-D-------T    220
C.IN.94IN11246      -------T-E-GNVTQNGT................YNDESNK--T--T--T.T-E.-.-.-RK--V--L------V--SE..................TSNQSR-I-------.---------D-------T    212
C.SN.SE364A         -------T-N-RNVTTSN-..............ATSNDNPN----------.T-E.L.-.D-RRN---L--R---V-LSG.............SKNSSNSSE-R-IN----A-.--------LD--------    219
C.SO.SM145A         -------T-N--EANINIT...........SVGNVTSNDN-E--------A.T-E.L.S.D-K--V--L--R---V-LNE...............GENNSRK-R-IN----A-.---------D--------    220
C.UG.UG268A2        -------T-N--NVNVNITNNAN....ATNSPYENGKL--Q---------V.T-E.-.-.D-K-TAH-L-----VVSLEG..................NSNT-R-IN----A-.-------TLD--------    224
CONSENSUS D         -------T-N---w?-nnt????....????tntn??tt-d-gm-------.t-e.v.-.D-kkqvh-L--?--vv----........???????n?tns---R-iN----a-.-------t----------    212
D.CD.84ZR085        ----R--T-N---ASRNST...........DNN-TLPTVKP--M-------.T-V.V.T.D-RKQVH-L--R--VVQ---..........EGKNEINDTYGT-R-IN----A-.------------------    226
D.CD.ELI            -------T-N-S-ELRNNG............TMGNNVTT-EKGM------V.T-V.L.K.D-K-QV--L--R---V----..............DSSTNS-N-R-IN----A-.------------------    220
D.CD.JY1            -------T-N--NAGGNKT-NG......NNTTNQEEQM-----M-------.T-V.-.S.D-KKQVH-L--R--VV---D........DNSANTSNTN.Y-N-R-IN----A-.-------T----------    231
D.CD.NDK            -------T-N---ELRNSK..............GNGKVE-EEKR------V.......-.D-REQV--L------V----..............NNRTNS-N-R-IN-D--T-.------I--------F--    214
D.CD.Z2Z6           -------T-N-I-EVMENV............TMKNNNVT-EIRM-------.T-V.V.-.D-TKQVH-L--R---V----..............DNSTNS-N-R-IN----A-.------------------    220
D.SN.SE365A2        -------T-N-R-ISS-ATSN.......TISNVT-IPM-G---MQ------.T-E.-.-.D-R-NV-SL--R--LV--G-............SNKNSTNY---R-IN------.K------N----------    227
D.TZ.87TZ4622       -------T-N--NII-G-SAN........NGTNTNGSVT-DPGM-------.T-E.-.-.D-KKQVH-L------M--GG...............NNSTSS--R-IN----A-.------IT----------    223
D.UG.92UG024D       -------T-N-IEW--ENE-..........KGNKTVDPDKDIGM------V.T-E.V.-.D-KKQ---L-----VVQMND................NNTN---R-IN----A-.--E----T----------    220
D.UG.94UG1141       -------T-N--NWVT--T....................NTTGMA------.T-E.-.-.D-KKQVQ-L-----VVK-ND...............NDS-N---R-IN----A-.------MT----------    211
D.UG.C971-412       -------T-N--EW--NNV-..........-NNATNVTN-DTGMR------.T-E.V.-.D-KKQVH-L-----VVQ--D...............DNSTN---R-IN----A-.------------------    221
D.UG.UG274A2        -------T-N--EW--T-EQE........K-TAVPGSTTSDTDMR------.T-E.L.-.D-KEQV--L-----VVQ--D..............NNSTNS-N-R-VN-T--A-.-------T----------    224
D.UG.WHO15-474      -------T-N---ASWNETKSGN....DTSRNETSDIR-----M-------.T-V.V.-.D-QKQVH-L--R--VVQMN-............DNSTTANYS--R-IN----A-.-------T----------    230
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B.FR.HXB2           KLTPLCVSLKCTDLKNDTNT..........NSSSGRMIMEKGEIKNCSFNI.STS.I.R.GKVQKEYAFFYKLDIIPIDN..................DTTSYKLTSCNTSVI.TQACPKVSFEPIPIHYCA    219
F.BR.BZ126A         -------T-H--SATPNATA..........TQNGTTLKE-P-A-Q-----M.--E.V.-.N-Q--VH-L------V--S-...............SSNNSRE-R-IH-D--T-.--------WD--------    220
F1.BE.VI850         -------T-N--NAT-NSQ...................EKP-AMQ-----M.T-E.V.-.D-KL-LS-L--R---V--G-.................NNSSE-R-IN----T-.--------WD--------    210
F1.BR.93BR020.1     -------T-D-RNIATNGTND........TIAINDTLKEDPEA-Q-----T.T-E.-.-.D-QL-VH-L------VQ-NK.................D-NRT-R-IN-DA-T-.--------WD--------    221
F1.FI.FIN9363       -------T-N--NATTTND-.........LSDQ-STLKE-P-A-Q-----M.T-E.V.E.D-K--VH-L--R---E--S-................NNSREE-R-IT----T-.--------WD--------    220
F1.FR.MP411         -------T-H-S-VNITS-A.........TTTNDTSTPE-S-A-Q-----M.T-E.V.K.D-KLRVN-L---------N-.................SSSSD-R-IN----T-.K-------WD--------    220
F2.CM.MP255         -S-----T-N---VNITMS...........DINGTSLKEDQ---------V.T-E.L.K.D-KR-QQ-L--R--VE--K-..................SSNI---I---M-TV.---------D--------    219
F2.CM.MP257         -------T-N--KAIINVTSS........N-TTLAPNVTISE-M-------.T-E.-.-.D-QK----L-----VVQ-N-..................SN---R-IN----TL.---------D--------    220
CONSENSUS G         -------T-N--nvn-nnt?????..???????nn?tvt-e?-?-------.T-e.-.-?d-kk----l--r--Vv--nd..........??????n?n??n-R-in--v-t-.K------t-d--------    208
G.BE.DRCBL          -------T-N--EIN-NST................-N-T-EYRMT-----M.T-E.L.-.D-KKA---L--RT-VV--NE..........MNNENNGTNS-W-R--N--V-T-.K------T----------    219
G.FI.HH8793         -------T-N---ANVT-V...............ANESVSAQ---------.T-E.-.-.DRKR----L--R--V---ND...........DSSNSTGNYSN-R-IN--V-T-.K------D-D--------    220
G.GA.LBV217         -------T-N--NAIANVTNSNK...TSNNS-LGNSTVSSIE-M-------.T-E.V.-.D-SK----L--R--VV--NG..............NENSS--D-R-IN--A-T-.K------T-D--------    229
G.NG.92NG083        ------IT-N--NVNSANH............TEANNTVEN-E-------K-.T-..E.-G--KKE---L-----VV--S-.................GNK---R-IH--V-T-.K------N-D--------    217
G.NG.NG1928         -------T-N---V-CNNV...........TCNNVINVT-TA-M---T---.TSE.-.Q.D-KKA---L-----VV-LND................NNNLST-R-IN--V-T-.K------T----------    219
G.NG.NG1929         -------T-N--NVP-NYT...................DKGN--E------.T-E.-.K.DRKKT---L--R--V--LRD................NNS-NN-R-IN--V-T-.K------T-D--------    211
G.NG.NG1937         -------T-N--SDN-VNC-N.......ANCTNNSTRSL-EANLR------.T-E.-.-.DRQK----L---P-VV---D...........QSNSSNSSYS--R-IN--V-T-.K--------D--------    228
G.NG.NG1939         R------T-N--NVNTTSC-N.......NTTTKNTTVDTMCDSMT-----V.T-E.-.K.DRQK----L--R--VVQFKD................NDNSSK-R-IN--V-A-.K--------D--------    223
G.SE.SE6165         -------T-N---VT-KG-KRNNS..TDNSTETNNSTVDNP---------V.T-E.-.-.D-KK-------R--VV--N-...................A-N-R--H--V-T-.K------T-D--------    224
H.BE.VI991          -------T-D-SSVNATNV-K........S-N-TDIN-G-IQ-QR-----V.T-A.-.-.D-N--VH-L--RA--VQ--E.............GERNKSDNH-R-IN------.K-----------------    225
H.BE.VI997          -------T-D-SNITRNDTNS........SSTVNATSSPSAN-LT-----V.T-V.-.-.D-Q-RVH-L--R--VV---E...........TSNNNNSNS-K-R-IN------.---------D--------    224
H.CF.90CF056        -------T-N--NVR-N-S.............N-TSSMEAG--LT-----V.T-V.L.-.D-Q--VH-L--R--VV----..................NS-Q-R-IN------.------------------    215
J.SE.SE9173         -I-----T-N-S-VNSNNS-..........D-N-SASNNSPEIM------V.T-E.-.-.N-RKQ---L--RQ-VV--NS..................-NK--I-IN------.K--------Q--------    218
J.SE.SE9280         -I-----T-N-SNITSNS-............TT-NSSVSSPDIMT------.T-E.-.-.N-RKQ---L--RQ-VV---S..................NNKN-I-IN------.K--------Q--------    216
K.CD.EQTB11C        -------T-T--NVT-NRTNAN......KNDTNINATVTSTD---------.T-E.L.K.D-KKRVS-L------VQ-KQ.............SEINQSESEDR-IN----TV.------------------    227
K.CM.MP535          E------T-N---Y-GTNS...........TNNATSTVVSPA---------.T-E.-.K.D-KK--S-L--R--VL-LNG..............EGNNSS-E-R-IN----T-.--T----T----------    221
N.CM.YBF30          -------TML-N-SYGEERNN........T-MTTREPDIGYKQM------A.T-E.L.T.D-KKQV-SL--VE-VV--NA..................YNKT-R-IN---TAV.------T-----------    222
CONSENSUS O         qM-F---QMn--?pt?n-t????....??????????ttienp?-r-e--v.T-v.v?k.D-Ke-KQ-L--vs-Lmklnd...........????nstns-m-t-in--stt-?k-----------------    205
O.CM.ANT70C         QM-F---QME--NIAGT--.....................ENLM-K-E--V.T-V.-.K.D-KE-KQ-L--VS-LMELNE...........TSSTNKTNSKM-T--N--STT-.------------------    211
O.CM.CM4974         QM-F---QMN--NAQLRII..................QYK-HXM-R----T.T-..VFK.D-KEQKQ-L--VS-LTA-HD...............KNNNK-I-T-IN--STT-XK-----------------    212
O.CM.HIV1CA9EN      QM-F---QMN--TPPQPNS-..........S--ENVTSIPENPM-Q-E---.T-V.L.K.D-KE-KQ-L--VS-LVKLN-..............TGNGND-M-T-IN--STT-.K-----------------    219
O.CM.MVP5180        -M-F---QMN-V--QTNKT...............-LLNETIN-MR-----V.T-V.L.T.D-KEQKQ-L--VS-LSKVND..............SNAVNG-T-M--N--STI-.K-----------------    215
O.GA.VI686          QM-F---QMN--NIS-A-SSNIS....NATS-DISKDTSSENSV-Q-E---.T-V.L.K.D-KE-KQ-L--VS-LVKT--...................S-M-T-IN--STT-.K-----------------    220
O.GQ.193HA          QM-F---QMN--NPNGTAA..................NSTENHL-Q-E--V.T-V.V.K.D-KERKQ-L--RA-L-KLE-...................S-M-T-IN--STT-.K-----------------    206
O.GQ.276HA          QM-F---QMN---PTDNGT...................TIENPV-R-E--A.T-V.V.K.D-KE-KQ-L--LS-LMKLND...............NSTN--M-T-IN--STT-.------------------    213
O.GQ.341HA          QM-F---QMN---PTYNGT..............TDNGTTIENPV-R-E--T.T-V.V.K.D-KE-KQ-L--LS-LMKLND...............NSTN--M-T-IN--STT-.------------------    214
CRF01_AE.CF.90CF40  -------T-H--KASFTNA..............TSDR-KMEDAVR-----M.T-E.L.Q.D-K-EVH-L--TS-VVQ-SSSVQ....NNNNSNTSGQNNSHKFR-IH------.K--------D--------    228
CRF01_AE.TH.93TH25  -------T-N--NANWTNANVT.....NVN-NVTNIVGNITE-VR-----M.T-E.L.I.D-K--V--L------RQMNS..................NSSE-R-IN------.K--------D-------T    223
CRF01_AE.TH.A01021  -------T-N--NAHLTNVNI........TTND-NIIGNIAD-VR-----M.T-E.-.I.D-K--VH-L--R---V--G-................ETSSSE-R-IN---H--.K-----I--D-------T    222
CRF01_AE.TH.CM240   -------T-N--NANLTNGSS........KTNV-NIIGNITD-VR--T--M.T-E.L.T.D-K--VH-L------VQ-ED................KKTSSE-R-IN------.K-----I--D-------T    222
CRF01_AE.TH.E11429  -------T-N--EA-PANV-K........IANV-DIIGNITE-VR-----M.T-E.L.N.D-K--DQSL--R---L--EC................EKNNSE-R-IN---T--.K-----I--D-------T    222
CRF01_AE.TH.KH08    T------T-N--KANFNLTKVDNTTKANNITYV-NKIENMTD-VR-----M.T-E.L.I.D-KK-V--L------V---K...............NSSNSSE-M-IN--S---.K--------N-------T    231
CRF01_AE.TH.TH022   -------T-N--NVNATNVS..........-TTEAPN-VGTD-V------V.T-E.L.-.D-T-QVQ-L------VQMGG.................N-SGE-R-IN------.K--------D-------T    219
CRF01_AE.TH.TH047   -------T-N--TANFTNFNLTKA..DNMT-V-NITIGNITD-VR--T--M.T-D.L.I.D-K--V--L-----T---G-..................NNNM-R-IN--D---.K-----I--D-------T    226
CRF01_AE.TH.TH9201  -------T-N--NANFKKT............NV-NIIGNITD-VR-----M.T-E.L.-.D-R--VH-L------VK-ED..................NSSE-R-IN------.R-----I--D-------T    216
CRF01_AE.TH.TH9211  -------T-N--YANLTNVKN........ITNVPNKIGNITD-VR------.T-V.L.-.D-E--VH-L------V--GDNNG.............SSEYSE-R-IN------.K--------D-------T    225
CRF01_AE.TH.AF0707  -------T-N-S-A-FKKVST........TIND-NIIGNITD-VR--T--M.T-E.L.K.D-K-NVH-L------VQLE-NNS.............S...RE-R-IN------.K-----I--D-------T    222
CRF02_AG.DJ.DJ258A  -------T-E-HNVS-SNT...........S-YRNISSEMRE--------M.T-E.L.-.D-Q--MS-L--R--VVQ-SESNN.................SQ-R-IN----A-.-------T----------    216
CRF02_AG.FR.DJ263   -------T-D-HNVNSSNSSTSNS.SNSSTPINRTIDSDMQE--------M.T-E.L.-.D-K--VS-L--R--VVQ-NESGN.................SQ-R-IN-H--A-.-K---R-TL---------    227
CRF02_AG.FR.DJ264   E------T-D-YNVSSNSS...........I-VKSISRDMQ---------M.T-E.L.-.D-K-QVS-L--R--VVQ-NESSN.................SQ-R-IN----A-.K------T----------    217
CRF02_AG.NG.IBNG    -------T-D-HNFN-SYS............N--NLTSDMN----------.T-E.V.-.D-KK-MH-L--R--VVQ-NENNG.................SQ-R-IN----A-.------------------    216
CRF02_AG.NG.NG1921  -------T-D-YNVNSSYSNS.......SSHNNRSISSEMQR--------M.T-L.L.-.D-KE-VS-L--RQ---K-NKNEN........GSEETETSSNQ-R-IN----T-.------I-----------    230
CRF02_AG.NG.NG3675  -------T-D--EVQ-T--.............-RNISYEMRE--------M.T-E.L.-.D-R--V-SL-HR--VV--NEGNS.............SN-SRP-R-IN----A-.---------------F--    219
CRF03_AB.RU.KAL15   -------T-N-----KEVT.............-TNTSSIKMM-M-------.T-D.L.-.D--K----L-----VVQ---....................D--R-I------V.------I-----------    210
CRF03_AB.RU.KAL68   -------T-N-----KNVT.............-TNTSSIKMM-M-------.T-D.L.-.D--K----L-----VVQ---....................D--R-I------V.------IF----------    209
CRF03_AB.UA.UKR97   -------T-N-AEP-STSSNN........SSVN-NSSDSLFE-M------M.T-E.L.-.D-RKTVHSL------VSTGH.................NGSGQ-R-IN----AM.-------T------Y---    221
CRF04_cpx.CY.94CY0  ---S---TFT-INATTTNS...............TNGTVI-EG------D-.T-E.-.-.D-KK----L--RI--V--NARVP.......INGSNRNNS-EE-M-IN--A-T-.K-----------------    224
CRF04_cpx.GR.97PVC  -------A-N-SNATIII-STNN....STT--TGNSTVKSTA---------.T-E.V.-.D-QK--H-L--R--VV--N-NVP.......INNTSNTSEYRE-R-M-----NH.K------TL--NSHTLLC    235
CRF04_cpx.GR.97PVM  -------A-N-G-ATIKST.............N-TPNVTTTN-M-------.T-E.-.-.D-KK-A--L--R---V--NDNNS........TNSRRSSN-SD-M-IN--V-S-.------IK----------    225
CPZ.CD.CPZANT       ----M-IKMN--GYNGTPT-PSTT..TSTVTPKTTTP-VDGMKLQE-N--Q.--G.F.K.D-K--MK-I---G-LMKCQD................NNE-NC-Y-WH---TT-.--S-E-ST----------    219
CPZ.GA.CPZGAB       -------T-Q-SKANFSQA...........KNLTNQTSSPPL-M------V.T-E.L.-.D-KKQV-SL--VE-VVNLG-..................ENNT-RIIN---TA-.------T-----------    217
CPZ.US.CPZUS        -------TMT-LNPDSNSS.................AVNTTDIMR------.T-E.L.-.D-KKQV-SL--VD-LAH-N-....................NT-R-IN---TA-.------T-----------    204
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                                                                                                   <---- V3 neutralization loop           ---->
                            * ^^^      * ^^^    *              ^^^            ^^^           ^^^   ^*^   ^^^                                   *^^^     ^
B.FR.HXB2           PAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVST.VQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAE.EEVVIRSVNFT.DNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNNT..RKRIRIQ.RGPGRAFVTIGK.....IGNMRQAHCNISRAKWNN    340
CONSENSUS A         ---------kd-e-------k----.-------k---------------??--m---E-i-.n---?-----tkp-?----------..--s---???---q--Yat-d....i--dI------V--se--k    324
A.GB.MA246          ---Y-----KD-E-----L-K----.-------K---------------.SK-M---E-I-.N---N-L---TSP-N-S-I------..--SV--...---Q--YAT-E....I---I---Y--VN-SE--E    339
A.GB.MC108          -------E-K--K------------.-------K---------------.---M---E-I-.N---N----FT---K-----F----..-RS---...---Q--YATND....I---I---Q-DVN-TE--K    339
A.KE.K89            ---------KD-K------------.-------K---------------.G--M---E-I-.N---N----FAEP-K----------..-MS---...---Q--YAT-D....I---I------V---E--T    337
A.KE.Q23-CXC-CG     ---------KDEG-----L-K----.-------K---------------.KNIT---E-I-.N---I-----VQP-T-K-I------..--S---...---Q--YAT-D....I--DI------VT-SR--K    331
A.NG.NG1935         ----------D-K-------K----.-------K---------------.-------E-I-.N---------ANP-R------G---..--SV--...---QT-YAT-E....I--DI------VN-TE-DS    334
A.RW.KIG93          ---------KRAN-T-----K---S.----------I------------EKD-Q---E-I-.N--------FTKA-K-------KT-..--GV--...---Q-WYAR-N....M--DI-K-Y--V--TE--Q    342
A.RW.SF1703         ----------DAE-------K----.----------I------------.GR-K---E-I-.N----------KT------------..--SV--...---Q--YAT-D....I--DI---Y--V---D--K    345
A.SE.SE6594         ---------KDDA-----R-K----.-------K--------------K.GGIR---E-I-.N-V---L---DKP-N-T-I--YH--..-T--H-...----S-Y-.-D....IK-SI-----TVN-SE---    339
A.SE.SE8131         ----------EDE-----T-R----.----------------------K.---R---E-IS.---------FTKP---I--------..--S---...---Q--YGM-D....I--DI-K----V--S---E    351
A.SE.SE8538         ---------RDEN-------K----.-------K--------------R.-K-M---E-I-.N-V-N-----KEP--------G---..--S---...---Q--YAT-E....V--DI------V------K    340
A.SE.SE8891         ----------D-E-------K---S.-----------------------.T--M--AE-I-.N-I-N----F-K----I-I------..--S---...---Q--YAT-D....I--DI---Y-DVN-TE--E    334
A.UG.92UG037        ---Y------D-E-----L-K----.-----------------------.GK-M---E-I-.N-V-N------E--T----------..-RSV--...---QT-YAT-D....I--DI------V-GSQ--K    341
A.UG.U455           ---------KDPE---K---R----.-------K---------------.R-IR---E---.N---------VNP-K---S--Y.--..--N--RYSI-S-Q--YVT--....I--DI------V--RD--R    339
CONSENSUS B         ----------d-k-------k----.-----------------------.-------e---.-----------e-------------.?--s-h-???------y-t-?????i--di--------------    336
B.AU.MBCD36         ---------REED-----L-K----.-----------------------.K--A---A--M.-SN-N------E--K-S-I------..--SMTL...---KV-Y-T-.....IT-DI-K-------KE--K    355
B.BE.SIMI84         ----------D-K-------K----.-------K--------S----S-.G------E---.-----------K--V--------SK..--TLHM...--K---YAT-DIGGY.T-YI-------------D    340
B.CN.RL42           ------I-----K------------.-----------------------.-----KFS---.---RV------E----K-I------..--S-HL...---K-WY-T-Q....I--DI------L-ST----    333
B.DE.D31            -----M---KD-R---K-Q-K----.-----------------------.-------D---.----------KE-----------Y-..S-----...-AR---Y-K--....I--DI--------G---DS    339
B.DE.HAN            ----------D-K---K---K----.-----------------------.K------D---.--T-----H--E-------------..--G-H-...-----VY-T-R....IV-DI-L--------R--K    341
B.ES.89SP061        ----------D-K---K--------.-----------------------.-------D--S.----V---H--E--------L--I-..-RS-HVGHV-----IY-T-.....I--KI--------------    347
B.FR.PHI120         ---Y-----KD-K------------.-----------------------.-------T---.--T-N------E-I-----------..--S-HM...---K--Y-T-E....I--DI------L-E-----    342
B.GA.OYI            ----------D-K------------.-------K---------------.---I---S---.N---I------K-------------..-N--S-...------H-TKQ....I--DI------L---T-EK    344
B.GB.AC-46          ---------KD-Q---S--------.----------I------------.-------E---.N----------ET------------..--GVQL...---S-WYAT-G....I--DI---------V----    342
B.GB.CAM1           ----------D-K---K--------.-----------------------.K------E---.N---------KEP-------L----..--S-A-...----TVYATDR....I--DI------L-ST----    340
B.GB.MANC           ------------K-D-K-Q------.I----------------------.----L--D---.--------H--E---------S--S..--S-Y-...----R-HVTRA....VT-DI--------K---EK    343
B.GB.WB             ---------KD-K-------K---I.-----------------------.-------E---.N-I-N------E---------G---..-RS-T-...------HAT-R....I--DI-R----L---Q---    342
B.JP.ETR            -----L--------------K----.-----------------------.-G-----E---.--V--------ET-K---I----K-..---VTM...----VYY-T-E....I--DI----------E--K    346
B.JP.JH32           ------I---D-K------------.-------K---------------.-------E---.----------KEP-V------SKT-..-R--H-...------Y-TKQ....IA-DL-------N--R--A    351
B.NL.ACH3202A21     -----L----D-K-------K----.-----------------------.-------A--S.N----------E--A----------..--G-H-...---K--YAT-Q....I--DI------L-------    342
B.TH.TH936705       ------------K------------.-----------------------.-------S---.---RV------E-------------..--S-PL...---Q-WY-T-Q....I--DI------L-ST--R-    332
B.TT.QZ4589         ----------D-K-------K----.-----------------------.-------E---.N-----L----E--V----------..--S-H-...------Y-.-E....I--DI------L--T---D    343
B.TW.LM49           ------I-----------T------.--------------------I--.--IL-K-E-I-.N------I---K--K--------IS.K-RSMH-...-T--V-Y-ANX.....---I------L-K-E---    335
B.US.JRFL           ----------D-----K---K----.-----------------------.-------D---.N---------KE-------------..--S-H-...------Y-T-E....I--DI-------------D    336
B.US.MNCG           ----------D-K-S-K-S-K----.-----------------------.-------E---.--------H--E--Q-------Y-K..----H-...------Y-TKN....I--TI-------------D    344
B.US.RF             ----------D-K-------K----.-----------------------.-------E---.--V--------A--Q----------..--S-TK...----VIYAT-Q....I--DI-K----L---Q---    352
B.US.SF2            ----------------K--------.---------I-------------.-------D---.N----------E--A----------..--S-Y-...------H-T-R....I--DI-K--------Q---    342
B.US.SFMHS9         ------------R------------.-----------------------.-------E---.N---------KDP-K----------..--S-T-...---K--Y-T-E....I--DI------L--IE--K    341
B.US.US1            ----G----KD-K-----Q-K----.-----------------------.----V--A---.N---I------E--Q---I------..--S-H-...-----IYAT-G....I--DI-R-Y-----T----    342
B.US.WEAU160        ----------D-K---K---K----.-----------------------.-DI----E---.----N------V-I-----------..--K-TL...----VLY-T-E....I--DI-R----L--TS---    343
CONSENSUS C         ---Y----------------n----.-------K---------------.?-ii---E-L-.N-------h--e----v--------??--s---...---Qt-yat-d....I--di--------g?---e    326
C.BI.BU910112       ---Y--------------Q-N----.-------K--I------------.--II---E-L-.N-------H-KDP---E--------..--S---...---QILYAT-D....I--DI-------NET---K    334
C.BI.BU910213       ---Y----------------N----.-------K---------------.-KII---E-L-.N-V-------KDP---E-I------..-ES---...---QT-YAH-A....I--DI---Y----K-T--K    346
C.BW.96BW16B01      ---Y----------------N----.-------K---------------.-DII---E-L-.N-------H--E----V--------..--S---...---QT-FAT-D....I--DI-----I-NGSE-KR    344
C.BW.96BW17B05      ---Y---E----S------------.-------K-----R---------.--II---E-L-.N---I-M----E-I--V--------RKST--G-...-R-QT-YAM-R....I--DT--------G..---    343
C.DJ.DJ259A         ---Y-----RD-N-------N----.-------K---------------.DDII---E-L-.N---I------E--A----------..-ES---...---QT-YAT-D....I--DI---------KE--E    330
C.DJ.DJ373A         ---Y-----RDTK-------K----.-------K------------T--.-DII---E-L-.N---I------Q-------------..-QS---...---QT-YAT-D....I--DI---------Q--KE    336
C.ET.ETH2220        ---Y-----RD---T-----H----.-------K------------I--.G-TI--FE-L-.N---I------E----T----S---..-ES---...---QT-YAT-D....I--DI--------EE---K    336
C.IN.21068          ---Y----------------H----.-------K---------------.GGII---E-L-.N-V-----H--QP---M----D---..--S---...---QT-YAT-D....I--DI--------ED---E    345
C.IN.301904         ---Y-----KD---------H----.-------K---------------.G-II---E-L-.N-------H--Q--Q-V--------..--S---...---QT-YAT-E....I--DI--------KEN-TD    340
C.IN.94IN11246      ---Y------D---------R----.-------K-------------S-.G-II---E-L-.N-V-----H--K----V--------..--S---...---QT-YAT-E....IV--I--------KRD--E    332
C.SN.SE364A         ---Y----------------N----.-------K---------------.G-II---E-L-.N-------H--E-I--V-A------..--SM--...---QT-YAT-D....I--DI--------GN.--A    338
C.SO.SM145A         ---Y-------E--------RY---.-------K---------------.G-IM---E-L-.N-------H--Q----R---YA---..--SV--...---QT-Y-.ND....I--DI--------GD---R    339
C.UG.UG268A2        ---Y----------------N----.-------K--I---------I--.--II---E-L-.N---I------K------A------..-ES---...---QT-YAT-D....I--DI---Y-----NE--I    344
CONSENSUS D         ----------d-k-------k----.-----------------------.--ii---E-l-.N---i------e--t------y---?.-q-Tp-...-l-Q-ly-tr??.???--dig-------g-?--k    329
D.CD.84ZR085        ----------D-R-------K---S.-----------------------.--I----E-L-.N---I---H--Q---------YKKE..-Q-TP-...-Q-Q-LY-TRY....TTRIIG--Y----GV----    346
D.CD.ELI            ---------RD-K------------.-----------------------.---I---E-L-.N---N--AH--E--K-T-A--YQ--..-Q-TP-...-L-QSLY-TRS.....RSIIG---------Q-SK    339
D.CD.JY1            ---------KD-K-------KK---.-----------------------.--II---E-L-.N-V-----H--E---------D-KIT.-QSTP-...-L-Q-LY-TR.....IK-DI---Y----A-A--K    351
D.CD.NDK            ---------RD-K-------S----.-----------------------.--II---E-L-.N-V--------A-IV------YKY-..-Q-TS-...-LRQSLY--TGK.KKKT-YIG----K----E--K    337
D.CD.Z2Z6           ---------RD-R------------.-----------------------.--II---E-L-.N---I------E--A------YR-I..-Q-TS-...-L-Q-LY-TKT.....RSIIG--Y----KNE--K    339
D.SN.SE365A2        ---------KD-K-------K----.-------K---------------.--II---E-L-.N--------F-E--M------Y--K..-Q-TP-...-L-QVLH-TRV.....K-DI--------KER--K    346
D.TZ.87TZ4622       ----------D-K-------K----.----------------X------.-D-I---ESL-.N---I------E--T------YIKY..-QKTS-...-Q-Q-LY-TRLE.PKPT-KIEP-Y----G-E--K    346
D.UG.92UG024D       ------------M-------N----.-----------------------.--II---E-I-.N---I---H--E--V------Y--I..-Q-TP-...-L-Q-LY-TRR.....-EDI-R------E-A-KK    339
D.UG.94UG1141       ----------E-K-------K----.-------K---------------.--II---E-L-.N---I------E--P---I--Y---..-QST--...---Q-LF-TKV.....--DI--------G-G--K    330
D.UG.C971-412       ----------D-E-----A-K----.-----------------------.K-II---E-I-.N---I------E--T------YQT-..-R-TP-...-L-Q-VY-.S-....IA-YAGP-Y---NGIA--K    340
D.UG.UG274A2        ---Y------D-K-------Q----.-----------------------.--II---E-L-.N---I------E--T-D-A--YE-I..-Q-TP-...-T-Q-LY-TQGR..KK--KIG-----V-K-G-EK    346
D.UG.WHO15-474      ---------KD-K-----T-K----.-----------------------.--II---E-L-.N-------H--E-IQ------YH--..-Q-TH-...-T-Q-PY-TR.....I--DI-K------E-G--K    349
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HIV-1/SIVcpz
Amino Acids

                                                                                                   <---- V3 neutralization loop           ---->
                            * ^^^      * ^^^    *              ^^^            ^^^           ^^^   ^*^   ^^^                                   *^^^     ^
B.FR.HXB2           PAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVST.VQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAE.EEVVIRSVNFT.DNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNNT..RKRIRIQ.RGPGRAFVTIGK.....IGNMRQAHCNISRAKWNN    340
F.BR.BZ126A         ---Y------D-K-------K----.-------K---------------.-DII---Q-IS.--------HF-E--Q--------Y-..--S-YF...------H-A--....I--DI-K----V-GTQ--K    340
F1.BE.VI850         ---Y------D-R-------K----.-------K---------------.-GI----Q-IS.N-------H--E--Q----------..--G-HL...---QT-YAT-A....I--DI-K------GTQ---    330
F1.BR.93BR020.1     ---Y------E-N-T---S-K----.-------K---------------.G-I----Q-IS.--------H--E--Q----------..----SL...----V-Y-T-E....I--DI-K----V-GTQ-R-    341
F1.FI.FIN9363       ---Y-----KD-R-------R----.---------------------S-.GGII---Q-LS.--------H--E--Q----------..--S---...---QS-YAT-E....I--DI-K------GEQ--K    340
F1.FR.MP411         ---Y-----RDPR-------K----.-----------------------.-DII---Q-IS.--------H--E--Q----------..--S-HL...---Q--YAT-D....I--DIKK-Y-E-NGTQ-SK    340
F2.CM.MP255         ---Y------D-R-------EK---.----------------------Q.-DII---K-I-.--T-N----F-R--I-D-R------..--G---...---QT-FAT-E....I--DI-K-Y---N-TL--E    339
F2.CM.MP257         ------------------L-R----.-------K---------------.-KMI---E-IS.--T------FKNP-K----------..-RS-H-...------YAT-E....I--DT-K------EKQ-YD    340
CONSENSUS G         ---------rd-n-------k----.-------K---------------.--I----E-i-.----v------eti-----------??--s---...---Q--YaT-d....i--dI------V-gt---e    328
G.BE.DRCBL          ---------VD-K-----T-N----.-------K---------------.KDII-S-E-IS.----V---H--R-------------..-RSVA-...---Q--Y-T-E....V--DI-K----V-WT---E    339
G.FI.HH8793         -G-------KE-E-------Q----.-------K---------------.G-II-K-E-I-.--T-V------ET---T-V------..--S-HL...---Q-LYAT-D....I---I-----DV-GRN-S-    340
G.GA.LBV217         -------T-RD-K-------K----.-------K---------------.--IM---E---.N---N----F-K-ID-V--------..--S-H-...---Q-LYAT-A....I--DI------V-ETD-RD    349
G.NG.92NG083        ---------RD-EY------K----.-------K---------------.-DIR---E---.--T-V------N-I----I------..--S-P-...---Q--YAT-D....I--DI------V--I--RE    337
G.NG.NG1928         ---------RD-N-----T-K----.-------K---------------.--I---TE-L-.N---V------ETI-------S---..-RS--F...---Q--YAT-D....I---I---Y--V-GE---K    339
G.NG.NG1929         ---------RD-N-----A-K----.-------K---------------.--I----E-I-.N---V------ETIG----------..--S--F...---Q--YAT-E....I---I------V-G-E--K    331
G.NG.NG1937         ---------RE-N-T-K-Q-K---S.I------K---------------.--I---TE-I-.--T-V------ETI-------S---..--S-T-...---Q--YAT-A....I--DI------V-KT--SE    348
G.NG.NG1939         ----------E-N-T---T-RD---.-------K---------------.--I----E-I-.N---V------ETI--T-----D-K..--S---...---Q--YAT-D....I--DI------VNGT---E    343
G.SE.SE6165         -T-------RD-E-------K----.-------K---------------.GKIKV--E---.--T-V------KT------------MK-I-MG-...---QT-YAT-A....I--DI------VTKR--KE    346
H.BE.VI991          ----------G-K------------.-----------------------V---I---K-I-.--T-N------EP-Q-----TG---..--S---...---Q--YAT-D....I--DI-R-Y----GKQ--E    346
H.BE.VI997          -------------------------.-------K---------------.GQ-I---K-IS.--T-N-----DSPI--T--------..--G-HF...---Q--YAT-D....I---I------V-EE---K    344
H.CF.90CF056        ------------------L------.-----------------------.-QII--TK-IS.--T-N-----K-P-N-T--------..-TS-HL...------YAT-D....I--DI---------TD--K    335
J.SE.SE9173         --------------------K----.-------K------------V--.GDII---E-IS.----N------DT---V--------..--G-HM...---QVLYAT-E....I--DI-K-Y-----KD---    338
J.SE.SE9280         ----------D-N-----S-K----.-------K------------I--.GDII---E-IS.----N------KT---V-Y------..--G-HM...---QVLYAT-E....I---I-ET-----ERD-S-    336
K.CD.EQTB11C        -----------N-C-----------.-------K---------------.--II---EDI-.K-T-N------EA--------S---..--S-H-...------YAT-D....I--DI--------GGQ--K    347
K.CM.MP535          ---------KD-R-------K----.-------K---------------.--II---E-I-.--T-N------ET-Q----------..--S-HM...---K--Y-T-D....I--DI--------GE---M    341
N.CM.YBF30          -P----M---EGN-S-N-S------.-------K--I----I-----NT.DGI---NDSHS.....NLL--W-ET-P------G---..GGQVQ-...--AMT-YN-E-....IV-DI---Y--V-KEL-EP    338
CONSENSUS O         ---y--f----te-----t-?-itv?-t-----?-t-----i---t-sk.gkir-mgk-is?-sg-n---t--stlnmt-?--gi?d..vqem--...--mawysmglg????nnn-s-a-y-eyn?td-ee    320
O.CM.ANT70C         ---Y--F---STE-----T-R-ITV.-T-------T-----I---T-SK.GKIRMMAKDIL.EGG-N---T--STLNMT-E--QI.D..IQEM--...--MAWYSMGIGG..TAGNSS-A-Y-KYNATD-GK    332
O.CM.CM4974         ------F---DTN-------H-ITVX-T-------T-----I-S-TISK.G-IR-MGK-IIXGTGNN---T--ATINMT---NGTRD..VQQ-GV...--MAWYSIAPN....DLN-S-V-N-TYNETG-IE    334
O.CM.HIV1CA9EN      ---Y--F----TN-----K-H-ITV.-T-----K-T---H-I---T-S-.GKIR-MGK-I-.NS--N---T--YT-D-T-E--G-H-..VQE---...--LAWYSMGIEK..NSKNSS-L-Y--YNTTD-KR    341
O.CM.MVP5180        -T-Y--F---DTD-----L-H-I-V.-T-----K-T-----I---T-SR.-KIR-MGK-I-.ES--N---T---PINMT-I-EGIAE..VQD-YT...--M-WRSMTL-RSNNTSPRS-V-Y-TYNKTV-E-    339
O.GA.VI686          ---Y--F----TE-----T-K-ITV.-T-----K-T-----I---T-SK.-KIR-MGK-IS.-SG-N---T--S-ISMT-E--G-H-..VQEMK-...--MAWYSMGLE...ENKT-S-R-Y-RYNATD-EK    341
O.GQ.193HA          ---Y--F----SE-----T-N-ITV.-T-----K-T---H-I---T-SK.GKIR-MGK-IS.--TQN---T---TLNMT-R--AI-V...QQVGL...--LAVYSYSLGV...ENITS-T-Y-EYNT-A-ER    326
O.GQ.276HA          ---Y--F----TE-----T-K-ITV.-T-------T-----I---T-SK.GK-R-MGR-IS.-SGVN---T-SSTLNMT-R--AM.D..VQEM--...--MAWYSMGLGK...GNN-T-A-Y-EYNNTE-EE    333
O.GQ.341HA          ---Y--F----TE-----T-K-ITV.-T-------T-----I---T-SK.GK-R-MGR-IS.-SGVN---T--STLNMT-R--AM.D..VQEM--...--LAWYSMGLAG..GNNN-T-A-Y-EYYNTE-KE    335
CRF01_AE.CF.90CF40  ---Y------D-N-------K---S.-------K---------------.--II---EDL-.--------H--K-I-------FKKV..-ISA--...----V-H-T-N....IN-DI-K-Y-E-NKT--KE    348
CRF01_AE.TH.93TH25  ---Y--I---D-N-------K---S.-------K---------------.-KII---E-L-.N-------H-HE---------FY-K..-T-TS-...-Q--VLYRT-D....IT--IGKPY-E-NGT---K    343
CRF01_AE.TH.A01021  ---Y------D-N-------K---S.-------K---------------.--II---E-L-.N-------H--K----S----S--K..-T-MT-...---HV-YKT-E....IT-DI-K-Y-KVDGT---E    342
CRF01_AE.TH.CM240   ---Y------D-N-------K---S.-------K---------------.--II---EDL-.N-------H--K---------S---..-TS-T-...----V-YRT-D....I---I-K-Y-E-NGT---K    342
CRF01_AE.TH.E11429  ---Y------D-N-------K---S.-------K---------------.--II---E-L-.N-------H-HK---------S---..-TSMT-...----V-YRT-D....I--DI---Y-E-NETE--K    342
CRF01_AE.TH.KH08    ---YV-----E-N---S-L-K---S.-------K---------------.--II---E-L-.N-------H--K--A------S-KI..-TSM--...----V-HRT-A....IL-DI-K-Y-E-NGT---K    351
CRF01_AE.TH.TH022   ---Y------D-N-------K---S.-------K--------------K.--II---E-L-.N-------H--K--K------TI.Y..K-KTTM...--A-VYHRT-D....V--DI-K-Y-Q-NGT---K    338
CRF01_AE.TH.TH047   ---Y-M----D-N-------K---S.-------K---------------.--II---E-L-.N-------H--K---------SGKE..E--MT-...---KV-YST--....IT-DI-K-Y-V-NGT---E    346
CRF01_AE.TH.TH9201  ---Y------D-N-------K---S.-------K---------------.-KII---E-L-.N-------H--K---------S---..-TS-N-...---QV-YRT-D....I--DI-K-Y-E-NGT---E    336
CRF01_AE.TH.TH9211  ---Y------D-N-------K---S.-------K---------------.--II---E-L-.N---I---H--K---------S---..-TS-T-...---QV-YRT-D....I---I-K-Y-E-NGT--YE    345
CRF01_AE.TH.AF0707  ---Y------D-N-------K---S.-------K---------------.--II---E-LA.N-------H--K---------S---..-TG-T-...---QV-YRT-D....V--DI-K-Y-EVNGT---E    342
CRF02_AG.DJ.DJ258A  ----------D-K-------K----.-------K-A-------------.G------E-I-.N---N-----V-P-R---S--G---..--SV--...---QT-YAT-D....I--DI------V--S---E    336
CRF02_AG.FR.DJ263   ---L------D-K-----L-K----.-------K---------------.-------E-I-.N---N-----VAP-R---P------..--SV--...---QT-YAT-D....I--DI------V--SE--R    347
CRF02_AG.FR.DJ264   ----------D-K-------K----.-------K---------------.-------E-I-.N---N-----V-P-R----------..--SV--...---QT-YAT-D....I--DI-K----V--S----    337
CRF02_AG.NG.IBNG    ---------KD-G-------K----.-------K---------------.G------E-I-.N---------ANP-K----------..--GVH-...---Q--YAT-D....I--DI------V-KTE--K    336
CRF02_AG.NG.NG1921  ----------DTE-------K----.-----------------------.K------E-I-.N---------VKP-R------GK--..--SVP-...---QT-LAR-G....IM-DI------V---E--E    350
CRF02_AG.NG.NG3675  ---Y-----KD-E-------K----.-------K---------------.--IA---E-I-.N---I-----VN--K------G---..--SV--...---QT-YAT-D....I--DI------V--I---T    339
CRF03_AB.RU.KAL15   ----------D-K------------.-------K---------------.-----------.--T-------KEP------------..--G-H-...------YAT-D....IT-DI--------IT----    330
CRF03_AB.RU.KAL68   ----------D-K------------.--R----K---------------.-----------.--T-------KEP------------..--G-H-...------YAT-D....IT-DI--------IT----    329
CRF03_AB.UA.UKR97   ---------KDTN-T-----K----.-------K---------------.K--M---E-I-.--S-I-----TEP-N-T-I--G---..-TS---...---QT-YAT-D....V--DI-K-Y--V---A--S    341
CRF04_cpx.CY.94CY0  ----------E-N-T-L-------S.-R-----K--------------T.-------K-I-.--T-N-----AKA-K------G---..--SVH-...---LTWYAT-E....I--DI--------GND--D    344
CRF04_cpx.GR.97PVC  -GW-CD----D-NSP-L-S-----P.-------K--------------T.GG-----K---.--P-N-----DKA-K----GL----GGSE--G-...---HTWYAT-N....IV-DI--------GSD--E    357
CRF04_cpx.GR.97PVM  -------Q--E-R---S---K---S.-------K-------------ST.-G--L--K---.--T-N-----AEA-K----------..--GVH-...---KTWFAT-E....V--DI-K------EKD--T    345
CPZ.CD.CPZANT       ---Y---R-EDED-T-V-M-K---V.-H-----S-M-A-W-----TYQT.NTS-VMNGRKN.ESVLVRFGKEFENLT-T-I--G-R-..VRNLQ-...---MT-YNVEI....AT-DT-K-F-TVNKTL-EQ    339
CPZ.GA.CPZGAB       ----------D-D-S-K-K------.-H-----K---T----I------.GNITV-VE-KS.K-TDVW----VEA-SL--H--G---..-GEVQ-...---MT-YN-EN....VV-DT-S-Y-K-NGTT--R    337
CPZ.US.CPZUS        -P--------E-D-K-K-E-K----.-------K---T---II-----T.KN-TV--K--....-DI-L--FSEG-NMT-I--G---..VGNVQL...---MT-YN-P-....IV-DV-E------KLT-EK    321
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                                                                                                                                CD4
                                                     CD4 CD4            <------         V4 loop        -------->       CD4    binding
                    ^^                   ^^^           | |       *      *^^^   ^^^    ^^^       ^^^            *         |   |       |       *  ^^^
B.FR.HXB2           TLKQIASKLR..EQFGN....NKTIIFKQS.S.GGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTW..FNST.WSTEGSNNTEGS...DTITLPCRIKQIINM.WQK.VGKAMYAPPISG.QIRCSSNITGLLLT    455
CONSENSUS A         --qkV-kq--..?y--?....------tn-.-.---l--T--------------tsg------???-?-??nmqe--s-???...---------------.--r.a-q-------q-.v---e------i--    431
A.GB.MA246          A-REVVKQ--..TY-......------DN-.-.---L--T--------------TSR------.NDTTSMLNDTKP-........---------------.--R.A-Q-I-----Q-.V---E------I--    449
A.GB.MC108          A-QGVVKQ-Q..KY--.....------TN-.-.---L--T--------------TSG------....DSSA-MQE--S-......AN-------R----L.--R.T-Q-I-----Q-.V---V-D----I--    449
A.KE.K89            --QKVVT---..-Y---....----K-AN-.-.---L--T---------------SG------..T-MQESNSTE--........----------.----.--R.A-Q-------Q-.I-K-V------I--    447
A.KE.Q23-CXC-CG     --QEV-E---..TY--.....------AN-.-.---L--T--------------TSG------.YV---WND-DSTQESN.....---------------.--R.A-Q-------P-.V-K-E---------    445
A.NG.NG1935         S-QKV-TQ--..QY-K-....TTK---TKH.-.---L--T--------------TSG------DNN-IASSNHT---........-----Q--------L.---.--Q-------P-.I---E---------    447
A.RW.KIG93          --QKV-TQ-G..KH-......----T-TK-.-.---L--T--------------T-G------...KNVNGTMQE-SS-KLN...-----T---------.--R.A-Q-------E-.I---D---------    455
A.RW.SF1703         --QGV-NQ-K..SY-S.....------AS-.-.---L--T-------------DTSG------.GG---.D-IQE--S--SN...---I-----------.--R.--Q-------Q-.V-K-I---------    460
A.SE.SE6594         --Q-V-KQ--..TY--.....------TN-.-.---L--T------K-------TSS------....-NDNN-Q---S--TK...G--------------.--R.A---------Q-.V---E------I--    452
A.SE.SE8131         ---KV-IQ--..KYW......-T----TN-.-.---L--T--------------TSG----S-.NE-D-....KVNY---SN...-----Q---------.--R.T-Q-T-----P-.V-Q-R---------    462
A.SE.SE8538         --HEV-KQ--..TY-N.....------TN-.-.---L--T--TV----------TSG------.SS-AS...EPM--S--SN...-----Q---R-----.--R.A---I-----P-.I-K-V------I--    453
A.SE.SE8891         A-QKVVNQ-K..TH-K.....------NS-.-.---L--T--------------TSG------...-G-.D-MQKL-S-......GN-------------.--R.A-Q-I-----Q-.V---E------I--    444
A.UG.92UG037        --H-VVEQ--..KYWN.....-N----NS-.-.---L--T------A-------TSG------..V-G-..TSST--........G--------------.--R.--Q-------Q-.V-K-E------I--    449
A.UG.U455           -IQ-V-EQ-K..KK-N.....------AS-.-.---I--T--------------TSG----I-...-GSMSNDM-P-........G----Q---------.--R.--Q-------Q-.V---E---------    448
CONSENSUS B         -----vk---??----?....----v-n--.-.-------m----------------------.??-g-?n?-----?-??????---------------.--e.----------r-.--------------    444
B.AU.MBCD36         --ER--I--G..---K.....----V--P-.A.------KM-------------T-P---R--..V-G-.-DNTWD-T-DIN...GN-I-----------.---.----------R-.I-N-T------I--    469
B.BE.SIMI84         -----VK--K..----R....----V----.-.-------M---------------K------.NDT--WND-T---.......KGN---L--------R.--E.----------E-.H-------------    453
B.CN.RL42           -----TK---..----.....----V-N--.-.-------M-------------TS-------.NDTG-WND-T-N.........S-----------V--.--E.----------E-.--------------    443
B.DE.D31            --R--VK---..-R--.....----V-N--.-.----------------------A-------...-D-....KE----N.....G--------------.--E.------------.--------------    447
B.DE.HAN            --N--FR---EIR--E.....----V-NR-.-.-------M---------------K------...-N-STWNDNG-........---I-----------.--E.----------G-.L----------I--    452
B.ES.89SP061        -----VT---..---K.....----V-N--.-.-------M----------------------...-G-....AW------NEN.---------------.--E.----------R-.-----------I--    459
B.FR.PHI120         --G--VA--K..--YK.....----A-RP-.-.-----V-----------------K------.SA-G-....VMP-D---N...G--M-T------V-R.--E.----------R-.-----------I--    454
B.GA.OYI            --E---T---..K--R.....----A-DR-.-.-------M-------------TS-------...-D-....TRA-S--.....V-----------V--.--E.------------.------K-------    452
B.GB.AC-46          --EK-VT---..---R.....----V--P-.-.-------------A----F--T--------..K-D-....-V----K-N...--F---------V--.---.----------R-.L---P-----I---    453
B.GB.CAM1           -----VT--K..----.....------N--.-.-------M-------------T-----T--.L--G-WND---L----.....RN------------R.--E.----------T-.T-S-----------    454
B.GB.MANC           -----VE---..-K--.....------N--.-.------------------------------....N-GND-RE--D-NNT...GN----------L-L.--E.------------.--S-----------    456
B.GB.WB             ------T---..----E....----V-N--.-.-----V-L-I-----------T--------...L-NGARK-E---N-.....T--I----------R.--E.------------.Y-N--------I--    455
B.JP.ETR            --E---N---..K--E.....----V-N--.-.-------M-N----------D-S------H.LS-G-W-NGT-P.........EN----------V--.--E.----------R-.--------------    456
B.JP.JH32           -----VG---..K--V.....----V-NR-.-.-------M----------------------.LS---WND-------G-N...---------------.--E.----------E-.--------------    467
B.NL.ACH3202A21     -----V----..K---.....----V-S-P.L.-------M----------------------...-D-GNV--R---N......EN-------------.--G.------------.--------------    453
B.TH.TH936705       --E--TE--K..----.....----V-N--.-.-------R-T-----------TS----G--...-N-IEN.............S--------R--V--.--E.----------R-.--------------    436
B.TT.QZ4589         -----VI---..----E....----V-N--.-.-------M----------------------.NA-GNGNG-G---DN......------------V--.--E.----------R-.Y-N-----------    457
B.TW.LM49           --P--VK-F-..----.....----V-N--.-.---L---M-------------A-P------.NAT--LNA-NEE-........EN---L---------.--R.----------E-.L-K--------M--    446
B.US.JRFL           -----VI---..---E.....----V-NH-.-.-------M----------------------..N-N-....--------....N--------------.--E.----------R-.--------------    446
B.US.MNCG           --R--V---K..---K.....----V-N--.-.-------M-------------TSP------.NG-N-WNN-T---........NN---Q-K-------.--E.----------E-.--------------    455
B.US.RF             ----VVT---..---D.....----V-TS-.-.-------L-------------T--------...---....------G-N...------------V--.--E.------------.--K-I---------    462
B.US.SF2            --E--VK---..-----....----V-N--.-.-------M-----R-------T-----N--.RL-H-..EGTKG-........---I-----------.--E.----------G-.--S-----------    452
B.US.SFMHS9         --E--VK--K..-.-R.....----V-R--.-.-------M---------------P------...-NNN--DPNND........VN------------R.--E.------------.--------------    449
B.US.US1            -----TK--Q..----.....K---V----.-.-----V-M-------------T-N------...-G-EEFDSTLSDA......EN---Q---------.--E.----------R-.H---V---------    453
B.US.WEAU160        -----VE---EIK--K.....----V----.-.-------M----------------------.HA-G-WKN---AD........NN------------R.--E.----------E-.----L---------    456
CONSENSUS C         --q?Vse--a..kh-p.....----k-ap-.-.---l--t------r-------TSg-----y.??-?-????ss--??.....?sn--i----------.--g?--r-------?-.n-t-k---------    428
C.BI.BU910112       --QDVSE--A..KY-P.....----N-A-P.-.---L---------R-------TSK-----D......RS-STE-.........AN--I----------.--G.--R-------K-.K-T-K---------    439
C.BI.BU910213       --QEVGKE-A..KH-P.....----N-T-P.-.---L--T------R-------TSG-----Y.NS---DNANSTD-........S--------------.--G.--Q-I-----R-.N-T-K-----I---    457
C.BW.96BW16B01      --QRVSE--G..KH-P.....----K-APH.-.---L--T--TL--R-------TSK-----Y...---DN--DR----......-N--IQ---------.--G.--R-------E-.N-T-K--------V    455
C.BW.96BW17B05      --Q-VVK---..KH-P.....----T-APP.-.---L--T--------------TSI-----Y...---.YNGT--DSN......S---I----------.--GX--Q-------A-.N-T-R---------    454
C.DJ.DJ259A         --RKVRE--K..TL-R.....TAN-T-QP-.-.---L--T--------------TSD---NQS...ITN................EN---Q---------.--E.--R-------K-.I-T-K--V------    431
C.DJ.DJ373A         --Q-VKG--K..-H-......----K-AP-.-.---I--T--------------TSA---DSI...TNAPINNSSTD........AN---Q---------.--E.--R-------Q-.I-A-K---------    444
C.ET.ETH2220        --QKVKE--Q..KH-P.....----E--P-.-.---L--T--------------TSN-----K.....LELFNSST-........LN---Q---------.--G.--R-------E-.I-M-R---------    443
C.IN.21068          --QNVSK--A..-H-P.....------NS-.-.---L--T------R-------TSG---R-Y.MP-D-KSNSSSNP.......NAN--I----------.--E.--R-------E-.K-T-R--------V    457
C.IN.301904         --QRVSK--A..-H-P.....----K-DSP.-.---L--T------R-------TSG---G-Y.....NTS-DGN-S........S---I----------.--E.--R-------E-.N-T-K--------V    447
C.IN.94IN11246      --QRVSE--A..KH-P.....----K-AP-.-.---L--T------R-------TSG-----Y..MSG-YMNSSADM-S......SY--I----------.--E.--R-------A-.N-T-K-----I--E    444
C.SN.SE364A         --EKVKG--Q..-H-P.....G-N-S-EP-.-.---L--T------R------DTSK---G-T..........HTA-........SN--IQ---------.--G.--R-I-----A-.N-T-K---------    440
C.SO.SM145A         --Q-VGK--A..-H-P.....----K-EP-.-.---L--T------R-------TSG-----Y.NP-N-...GSE--........NN---Q---------.--E.--Q-------K-.N-T-T--------L    447
C.UG.UG268A2        --QWVRE--K..RH-P.....----N-T-P.-.---L--T------R-------TSS----SD.NN---.................I-------------.--G.--R-------K-.K-T-R---------    446
CONSENSUS D         --q-V-k--g..?Lln.....kt-----P-.-.------t--------------Ts?------???-???snst-v-??????.???-------------?--g.----------e-.l-n-----------    431
D.CD.84ZR085        --R-V-R--G..NLLN.....QTK----P-.-.------T--------------TSG----A-...-ISGH--GLND........TI--I----------.--E.----------E-.--N-----------    455
D.CD.ELI            --Q-V-R--G..TLLN.....KTI-K--P-.-.------T--------------TSG------..NI-AWNNITE---STN....TN---Q-------K-X--A..-X-I-----ER.N-L-----------    453
D.CD.JY1            --Q-V-K--G..DLLN.....QT-----PP.A.------T--------------TSR------...--ST-NNDTL-SE......G--K-----------.--G.----------E-.L-K-T---------    462
D.CD.NDK            A-Q-V-T--G..NLLN.....KT--T--P-.-.------TS-ML----D-----TSR------...-Q-..NST-F-.......NG-V---------V-L.--R.----------E-.L-K-----------    445
D.CD.Z2Z6           --Q-V-I--G..NLLN.....KT-----P-.-.------T--------------TSG------.....DISKS-WA-S--SDD..KP---Q---------.--G.----------E-.--N-----------    452
D.SN.SE365A2        --Q-VVR--K..DL-......------EP-.-.------A------R-------TSG------.........KTK-G........-N------------L.--R.----------E-.V-S----------L    448
D.TZ.87TZ4622       -IQ-VTKR-K..HL-P.....----N-QP-.-.------T--------------TSE---I-N.........ST-V-ES......SI-R-----------.--G.----------A-.--N-----------    451
D.UG.92UG024D       --E-V-K--K..VL-S.....RT--D--P-.-.------T--------------TSK---HSV.GE-N-LSISN-V-........TN-----K----V--.C-G.----------Q-.L-------------    450
D.UG.94UG1141       --Q-V-E--G..NLLN.....QT-----P-.-.------T--------------T-R------KRN--EWR-DNTPD........E----Q---------.--E.----------E-.F-N-----------    442
D.UG.C971-412       --Q-V-K--G..DLLN.....RT--L-QPP.-.------T--T-------S---TSK------..R-NNTSNST-V-S-GEN...EI-K--------V--.--G.----------E-.L-N-----------    455
D.UG.UG274A2        --Q-V-KX-K..DL-K.....ADN-T--P-.-.------T--------------TSR---NSG.WE-YNISNST-G-........E--R-Q---------.--E.----------I-.--K-----------    457
D.UG.WHO15-474      --Q-V-K--G..HLLN.....KT-----P-.-.------T--------------TSK------...VDGTANGTRPD........NN--I----------.--E.----------E-.L-K-T--------I    458
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HIV-1/SIVcpz
Amino Acids

                                                                                                                                CD4
                                                     CD4 CD4            <------         V4 loop        -------->       CD4    binding
                    ^^                   ^^^           | |       *      *^^^   ^^^    ^^^       ^^^            *         |   |       |       *  ^^^
B.FR.HXB2           TLKQIASKLR..EQFGN....NKTIIFKQS.S.GGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTW..FNST.WSTEGSNNTEGS...DTITLPCRIKQIINM.WQK.VGKAMYAPPISG.QIRCSSNITGLLLT    455
F.BR.BZ126A         --ERVRA--K..SH-P.....-T--K-NS-.-.---L--TM-----R-------TSG---D-G............--........G----L---R--V--.--E.--R----A--E-.N-T-N---------    440
F1.BE.VI850         --EYVKAE-K..SH-P-....-TA-K-N--.-.---L--TM-----R------DTSG---D-G...SNN................G-----------V--.--G.--R---TS--A-.N-T-N---------    432
F1.BR.93BR020.1     --AKVKA--G..SY-P.....-A--K-NS-.-.---L--TR-N---M-------TDE---D-K..--D-.....-F-........G-----------V--.--E.--R----N--A-.N-T-N---------    446
F1.FI.FIN9363       --DRVKAE-K..LH-......----Q-NS-.-.---L--TM-----R-------TSL---N-V...PNN................G----------FV--.--E.--R----A--A-.N-T-N---------    440
F1.FR.MP411         -KT-VQE---..AL-......----K-N--.-.---L--TM-----R------DTSG---ESE...KYN................G--I---K-------.--G.--Q---SA--A-.R-N-N-T-------    440
F2.CM.MP255         ---NVSGEFK..KH-......-FSVA-NS-.-.---V--T------R-----Y-TSG---E-E.VA-N-.......-........EN-------R-FV--.--R.I-R-------E-.E-Q-T---------    442
F2.CM.MP257         --IK--TEFK..D-Y......---VG-QP-.A.---L--T------R-------T-I---H-R.VNDILSNNHTRE-........------------V--.--R.--Q-------A-.K-Q-N---------    450
CONSENSUS G         m-qkVkaq-????i-n?...?--n-t-ns-.t.---L--t------r-------TSG---nsi.???????????--??......-------k----VR-.--r.--Q-------a-.n-t-r---------    426
G.BE.DRCBL          --RDVQA--Q..-Y-I.....--S-E-NS-.-.---L--T--------------TSG---NSI.....LKSNISEN-........-----N-K----VR-.--R.--Q-------A-.N-T-R------I--    446
G.FI.HH8793         MIEKVKAQ--..KI-......----T-DS-.A.---L--T------R-------TSG---NET...........I--........G------GQ---VRL.--R.--Q---S---AR.N-T-K---------    440
G.GA.LBV217         M-QKVKAQ-Q..GIY......--S-T-NS-.-.---L--TA-----R-------TSG----SI.....LSNNNAP--SS......KN----------VR-.--R.--Q-------A-.N-T-K------I--    457
G.NG.92NG083        M--NVTAQ--..KIYN.....--N-T-NS-.A.---L--T------R-------TSG---NNI.........SNIN-........E------K----VR-.---.--Q----L--A-.NLV-K------I--    440
G.NG.NG1928         MVQKVKAQ-NKL-L-K.....----V-NS-.T.---L--T------R-------TSG---DSA............--........-------K----VR-.--R.--Q-------A-.N-T-R---------    441
G.NG.NG1929         MVQKVKAQ-KEI-I-R.....S-N-S-NS-.T.---L--T------R-------TSG---DSN...........T--........A---I--K----VR-.---.--Q-------A-.D-T-R---------    434
G.NG.NG1937         M-QKVRKQ-E..KV-NI...SEGN-T-NS-.T.---L--T------R------STSG---TSL.LNT-GSDNSSTT-DS......TP-----K----VR-.--R.--Q-------A-.E-T-R---------    463
G.NG.NG1939         MVEKVKAQ-GKL-L-K-...KST--K-GT-.T.---L--A--------------TSG---NSA............--........---E---K----VR-.--R.--Q-------E-.N-T-R---------    447
G.SE.SE6165         A-QNV-AE-G..KI-NK...SSEN-T-NS-.A.---L--T----I-R-------TSG----SL......LR-NSSE-........G------K----VR-.--R.--Q-------A-.N-E-N-S----I--    454
H.BE.VI991          --HKVIT--G..SY-D.....-----LQPP.A.---I--I--------------T-K------.TNS-YTND-YN--S--DIT..GN---Q-K----V--.--R.--Q-------R.GN-T-I------I--    463
H.BE.VI997          --Q---TQ-S..KY-V.....-R-L---PH.-.---L-VT------R-------TSG----S-.....-GDNINMP-D-G.....KN----------V--.--R.--Q-------K.GS-T-V------I--    454
H.CF.90CF056        --H-VVTQ-G..IHLN.....-R--S--PN.-.---M-VR------R-------TSG----S-.....EMHTNYT--D-K-N...EN----------V--.--R.--R-------Q.GN-M-V------I--    447
J.SE.SE9173         --RRV-K---..-H-......----D-TSP.-.---I--T--------------TST----S-..DENNIKD-NST-DN......T---I--K----VR-.--R.T-Q-I-----A.GN-T-K---------    449
J.SE.SE9280         --RRV-T---..-H-......----N-TSP.-.---I-------------L---TSK----S-.DK--IEATNDT-X........A---I--K----VR-.--R.T-Q-I-----A.GN-T-T---------    446
K.CD.EQTB11C        -VN-VKKE-G..KH-......------QP-.-.----QVTR-I---R---S--DT-DTVDD-E..........-EED........T---I----------.---.--Q-I----TA.GN-T-R-----MI--    448
K.CM.MP535          --SRVKE--K..-H-K.....-G--T--PP.NP------L--M---A-------T-K---E-G............E-........G--------------.---.----I-----A.GS-N-------MI--    442
N.CM.YBF30          MWNRTREEIK..KIL-K...N-I-FRARER.N.E--L-VTHLM---R-------TSK---EEL.LNETG................EP-------R--V-L.-TR.---GI-----R.GVLN-T------V-E    443
CONSENSUS O         a---t-eryle.lvnnt.??g-vsm--n--?-?-----vthlh---h-------tskm--y?f?sc-g-tc???n??-???????sn?-i--?l--vvrs.-ir.g-sgl-----k.gnlt-t-----mi-q    427
O.CM.ANT70C         I---T-ERYLE.LVNNT...GSINMT-NH-.-.---L-VTHLH---H-------TAKM--Y-F.SC-G-TC-VSNVSQG......NNG----KLR-VVRS.-IR.GQSGL-----K.GNLT-M-----MI-Q    448
O.CM.CM4974         A-N-T-Q-YLK.LVNHT...G-MS---T-G.T.---I--N-LH---N------DTSSM--YNF.SCVNSIC-LNSTH-AIYNETNKNA-I--K---VVRS.-IR.GESGL-----K.GN-T-Q-----MI-E    456
O.CM.HIV1CA9EN      A---T-ERYLE.LINYT...NSVNMT-NH-IA.---D-TTYMH---H-------TSKM--Y-F.EC-N-TC..Q-N-I-NDN...G-DWI---L--VVRS.-MR.G-SGL-----R.GNLT-R-----MIMQ    459
O.CM.MVP5180        A-Q-T-IRYLN.LVNQT...E-V----SRT.-.---A-VSHLH---H-------TSGM--Y-FINCTKSGC.Q-IKGSN-TN...KNG-I--KLR-LVRS.-M-.GESRI-----P.GNLT-H-----MI-Q    458
O.GA.VI686          A---MTERYLE.LVNNT.SNKTV-M--N--.N.D----VTHLH---H-------TSRM--YSF.SCSG-SCNSSQN--ATH....NDTQI---L--VVRS.-MR.G-SGL-----R.GNLT-I-H---MI-Q    461
O.GQ.193HA          --Q-T-ERWLE.LVNNT..KI-VS---N--.-G---A-TTHLH---H-------TS-M-AYNF.TC-K-TC-VNN-SRNS.....SHTQI--KL--MVRS.-IQ.G-SGI-----P.GNLT-T-D---MI-Q    445
O.GQ.276HA          ----T-ERYLE.LVNNT...G-ISM--NGT.-.-----VTHLH---H-------TSKM--YSL.ACDG-TCTIVNQS-SSQTNS.S-NFI---L--VVRS.-IQ.G-SGL-----Q.GNLT-T-----MI-Q    454
O.GQ.341HA          ---HT-ERYLE.LINNT...G-ISM--NNT.-.-----VTHLH---H-------TSK---YSF.ACDG-TCTIVN--QINS....SNNFI---L--VVRS.-IQ.G-SGL-----K.GNLT-T-----MI-Q    453
CRF01_AE.CF.90CF40  ----VTR---..-HLNG....TM--S-RP-.-.------TM-H---R-------T-A------..I-G-MQEVN-T-S.......GN----------V--.--E.--R--------E.V-N-V-----I---    460
CRF01_AE.TH.93TH25  V-N-VTE--K..-H-N.....-RN-S-QPP.-.---L--TM-H-I-R-------T-R---N-C.IG-K-...MKEC-........---I---K-------.--G.--Q---N-----.N-N-V-----I---    451
CRF01_AE.TH.A01021  V-T-VTG--K..VH-K.....--I-S-QPP.-.---L--TM-H---R-------T-R---N-C.VE-G-...R--C-........GN-----K-------.--G.A-Q-K-------.T-N-V-----I---    450
CRF01_AE.TH.CM240   V---VTE--K..-H-......------QPP.-.---L--TM-H---R-------T-K---N-C.LG-E-...MA-C-........-------K-------.--G.A-Q---------.R-N-V-----I---    449
CRF01_AE.TH.E11429  ----VVG--K..-H-......----T--PP.-.---L--TM-H---R-------T-K------.IE-E-...M--C-........G--------------.--G.A-Q-K-------.K-N-V-----I---    449
CRF01_AE.TH.KH08    V---VTK--K..-H-K.....------QPP.-.---L--TM-H---R-------T-K---N-C.IG-E-...MK-C-........-A-I---K-------.--G.--Q-------E-.R-N-V-----I--A    459
CRF01_AE.TH.TH022   V---VTE--K..-H-......------QPP.-.---L--TM-H---R-G-----T-K------.RG-E-IE-R--Y-........K--I---K-------.--G.A-Q-------N-.T-N-I-----I---    448
CRF01_AE.TH.TH047   ----V-G---..-H-N.....------QPP.-.---L--TM-H---R-------T-K------.IG-E-....I--S........GN-I-----------.--E.--Q-------T-.K-N-V-----I---    453
CRF01_AE.TH.TH9201  V-R-VTE--K..-H-I.....-R----QPP.-.---L--TM-H---R-------T-----N-C.IG-K-...I--C-........G--I---K-------.--G.A-Q---------.R-N-V-----I---    444
CRF01_AE.TH.TH9211  V---VTK--K..-H-T.....------QPP.-.---L--T--H---R-------T-----N-C.IG-E-...MK-C-........---I---K-------.--G.--Q---------.R-N-V-----I---    453
CRF01_AE.TH.AF0707  ----VTE--K..-H-......----V-QPP.-.---L--TM-H---R-------TSR------.IG-E-...M-RC-G-GCN...G--I---K-------.--G.A-Q-------R-.S-S-V-----I---    454
CRF02_AG.DJ.DJ258A  --QKV-TQ--..KH-......-T----AN-.-.---I--T------R-------TSS------..NS-SIHTNYS--D-......-N---Q------V--.---.----I-------.E---E------I--    447
CRF02_AG.FR.DJ263   --Q-V-TQ--..KH-......------AN-.-.---I--T--------------TSE------...---WDN..S--HI-SNHTEGN---Q------V--.---.--L---------.E---K---------    461
CRF02_AG.FR.DJ264   --Q-V-IQ--..KH-......-T----ANP.-.---I--T--------------TSE------....DNSLNHTE--H--.....-N---Q------V--.---.--R-------P-.E---E---------    447
CRF02_AG.NG.IBNG    --H-VVTQ-K..TY-K.....-T----ANP.L.---V--T--------------TSK------.DNSNSTANHT---........-----Q------V--.---.--Q-------Q-.I---D---------    447
CRF02_AG.NG.NG1921  ----VSRQ-N..RY-V-....-TD---AKP.T.---L--T--------------TSG------...-NNN-N-TSN-SSKSN...EI-K-Q---R--V--.--R.--Q------TL-.V---E---------    465
CRF02_AG.NG.NG3675  A-QKV-KQ--..KY-R.....----T-AN-.-.---L--T-------------STSK------...-NS..NISS----DSN...----IQ---------.--R.--Q-------R-.E---E---------    451
CRF03_AB.RU.KAL15   -----VI---..K---.....----V-N--.-.-------M-------------T-K------...-G-....-EL-----....-IV------------.--E.----R-----A-.--------------    439
CRF03_AB.RU.KAL68   -----VI---..K---.....----V-N--.-.-------M-------------T-K--D---...-G-....-ELD----....-IV------------.--E.----------A-.--------------    438
CRF03_AB.UA.UKR97   --QK-STQ--..RY-N.....-------N-.P.---L-VT--------------T-D------.DEHG-VTNSTMA-........G--------------.--R.--Q-------K-.S---E---------    452
CRF04_cpx.CY.94CY0  ---V-SEE-K..RL-P.....----K-APP.V.---L--T------K-------T-P-----H.MQ-G-..NITSTDS-N.....S----Q--L--FVR-.--E.--Q----S--A-.S-N---D---II--    456
CRF04_cpx.GR.97PVC  A-QKVVV---..-H-P.....------N--.-.---L--T--------------TSG-----Y.M----.NR-NTT-G-N.....S-----------VR-.--G.--Q-------A-.S-N---D---II--    470
CRF04_cpx.GR.97PVM  --QK-VDE--..KH-P.....--N-T-AP-.A.---V--T----RL--------TSD---R-Y.MV-KNETNSTNTTDE......KI-R--------V-R.--E.--Q-I----LQ-.SLTATQV---II--    458
CPZ.CD.CPZANT       ARNKTEHV-A..-HWKKVDNKTNAKTIWTF.Q.D----VKV-W---Q------DI-PW--A-Y.TG-LI......T-........GALIAH------V-H.-GI.-S-GI-LA-RR.GNVS-T-S---IM-.    448
CPZ.GA.CPZGAB       -VEEVKKA-A..TSSNR...TAAN-TLNRA.-.-----VTH-M-----------TS-I-TDNI............T-........GI-I-----R--VSS.-MR.--RGI-----R.GN-T-N---------    439
CPZ.US.CPZUS        QR-YTLEIIK..KEANL.....TKVELIPN.A.-----V-NMML----------TIP---M-Y...-N-......D-........T----K---R--V-Q.-MR.---GIF----K.GVLS-N-----MI-D    424
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                   CD4   <---- V5    ---->                                           |- fusion peptide  -|
                     |           ^^^                                            gp120 \/ gp41
B.FR.HXB2           RDGGNS......NNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKRRVV.....QREKRAV.G.IGALFLG.FLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGI    573
CONSENSUS A         ----?n...???-s-n-t---------------------------------------.....e------.-.?--v-?-.-------------I-----------------s-------------k------    546
A.GB.MA246          ----GN.....SSVS--T---------------------------------------.....E------.-.L--V-I-.-------------I-----------------S-------------K------    568
A.GB.MC108          ----GN....GTESKK-T---------------------------------------.....E------.-.M--VL--.-------------I-----------------S----------QV-R------    569
A.KE.K89            ----DN......-S---T---------------------------------------.....E------.-.---V---.-------------I-----------------S-------------K------    565
A.KE.Q23-CXC-CG     ----KD......--VN-T----------------------E---------R------.....E------.-.---V---.-----------T-I-------------------------------K------    563
A.NG.NG1935         -----N......-STN-T---------------------------------------.....A-K----.-.L--V---.-------------IA----------------S-----------M-K------    565
A.RW.KIG93          ----VG...DNST-GT-T------N-------------------------T---K--.....E-----I.-.---V---.-------------I-----------------S-------------K------    576
A.RW.SF1703         ----DN......-SAN-T---T--N-------------------------P------.....-------.-.---V-I-.-------------I-----------------S-------------K------    578
A.SE.SE6594         ----DA.......G-N-T--------------------------------Q-R----.....K------.-.L--V-I-.-------------I--------------R--S---K---------K------    569
A.SE.SE8131         ----VT.....N-TNN-T-----------------------L----------Q----.....K------.-.LA-V-F-.-------------I-----------------------------M-R------    581
A.SE.SE8538         ----SN......-STN-T---------------------------------------.....E-----I.-.---V-I-.-------------I-----------V-----S-------------K------    571
A.SE.SE8891         -----D......---------------------------------------------.....E-----I.-.---V-I-.-------------I-----------------S---M---------K------    562
A.UG.92UG037        ----VN......SSD--T----------------------------------R----.....E------.T.L--V-I-.---T---------I-------K---------S-------------K------    567
A.UG.U455           ----TN......-TKN-T------------K-------------------R------.....E------.-.L--I---.-------------I-----------------S-------------K------    566
CONSENSUS B         ----?n.?????t-tt-----------------------------------------.....-------.-?---m---.-------------?--------------------------------------    560
B.AU.MBCD36         ----LN.......STN-T------------K-K-------E----------------.....-------.T.L--M---.-------------I---A--------------T-----K-------------    586
B.BE.SIMI84         ----KN.....ESETT-T---------------------------------------.....-------.-L-------.-------------------------------S--------------------    573
B.CN.RL42           -----N.....ESKPT-T----------------------------------R----.....-------.-T---M---.-------------I-----------------R--------------------    563
B.DE.D31            ----KN.....KD--T-T------N--------------------------------.....-------.-LL--V---.-----------R--A-------------------------------------    567
B.DE.HAN            -----D.....NSSTT--------N------N-------------------------.....-------.-ML--M---.-----------R-L--------------------------------------    572
B.ES.89SP061        ----IN.....QT-TT----------K------------------------------.....-------.-I---ML--.---------------------------------------------H------    579
B.FR.PHI120         -G--DK.....E-ETT-T------N----------------L----I----------.....-------.-.-------.-------------L-------L------------------------------    573
B.GA.OYI            ----KN.....TT-GI-----A------------------------------R----.....-------.-ML--M---.-----------R----------------------------------------    572
B.GB.AC-46          ----KN..GKNGT-DT-----------------------------------------.....-------.-.---V---.---------------------L-----------------------------V    575
B.GB.CAM1           ----RG......E--T-T---------------------------------------.....-------.-A-------.-----------VAL-----T--------------------------------    573
B.GB.MANC           -----T...NTTG-TT-T------N----------------V----I----------.....-------.-ML--M---.-----------R-I--------------------------------------    578
B.GB.WB             ----TT....NNT-AT--------N-K--------R---------------------.....-------.-TL--M---.-------------L--------------------------------------    576
B.JP.ETR            -----T.QNNNT-SSI----------------------------------R------.....-------.-.---V---.------------AV----------P-------------D-------------    579
B.JP.JH32           ----DN......Q--T-T------N------------------L-------------.....-------.-.---V---.-----------.---------L-----------------G------------    584
B.NL.ACH3202A21     ----KD....ENKTGT----------K-----------------------R------.....-------.-.-------.-------------I--------------------------------------    573
B.TH.TH936705       -----N.....GS-TT-T------N----------R---------------------.....-------.-T---M---.-------------I-----------------R--------------------    556
B.TT.QZ4589         ----IG......T-GT------------------------E----------------.....-------.-T---M---.-------------L-------L------------------------------    576
B.TW.LM49           ----TN......DS-V-V--------K-I--N---------V----L---R-R----.....-------.-.-------.-------------L-----------------------------M--------    564
B.US.JRFL           ----IN......E-GT-----------------------------------------.....-------.-.---V---.---------------------L--------------------RM--------    564
B.US.MNCG           ----KD....TDT-DT------------------------T----------------.....------A...-------.-------------V-------L---------------------M--------    574
B.US.RF             ----ED.....TT-TT----L---N---------------R---------R------.....-------.-T---M---.-----------G-I-------H------------------------------    582
B.US.SF2            ----TN.....VT-DT-V---------------------I------I----------.....-------.-IV--M---.-----------V-L--------------------------------------    572
B.US.SFMHS9         -----T........TE------------------C----------------------.....-------.-T---M---.-------------I-------L------------------------------    566
B.US.US1            ----MN..NGTKD--T-V---------------------------------------.....-----T-.-.---M---.-------------L--------------------------------------    575
B.US.WEAU160        ----S-.....EE-QT--------N-K------------------------------.....-------.-ML--M---.---------------------L----------------------FE------    576
CONSENSUS C         ----t???????t-?t-t----------------------E-k--------------.....e------.-.---v---.-------------I-----------------s-----------m--------    544
C.BI.BU910112       ----TT......-DST-A---A----K-------------E-K--------------.....E------.-.---V--R.-------------I-----------------S-------T---M--------    557
C.BI.BU910213       ----SD......A--T-T----------------------EVK---L----------.....E------.-.L--V---.-------------I--M--------------S-----------M--------    575
C.BW.96BW16B01      ----KV....EN-TGT-----E------------------E-K--------------.....E------.-.---V---.-------------I-----------------S---K----------------    575
C.BW.96BW17B05      ----KV.....TG-TT-T------N---------------EVK-------A------.....E------.-.L--V---.-------------I-----------------S-----------M--------    573
C.DJ.DJ259A         ----TN.....TTT-G------------------------E-K-V-I----------.....G-----A...L--M---.-------------I-----------------S-----------M--------    549
C.DJ.DJ373A         ----TN.......STD-T----------------------E-K---L----------.....E-----A...LA-V---.-------------I-----------------S---K---VH--M--------    560
C.ET.ETH2220        ---AKE.....PHSTK-----E------------------E-K--------P-----.....E-----A...L------.-------------I-----------------S---K-------M--------    561
C.IN.21068          ----ED.KNNTET-KT-T----------------------EVK-------T------.....E------.-.---V---.-------------I-----------------S--------------------    580
C.IN.301904         ----AE....AKT-NT-T----------------------E-K-------T------.....E------.-.-------.-------------I-----------------S--------------------    567
C.IN.94IN11246      ----SG......S-GT-T---------N------------E-Q-------E------.....E-G----.-.---V---.-------------I-----------------S--------------------    562
C.SN.SE364A         ----TT......--NT------------------------E-K---I----------.....E------.-.---V---.-------------I-----------------S-----------M--------    558
C.SO.SM145A         -----DPKRTEEQ-NT-R----------------------E-K---I---G------.....E------.-.---V---.-------------I-----------------S-----------M--------    571
C.UG.UG268A2        ----ET....SET-ST-T----------------------EVK--------------.....E------.-.---V---.-------------I-----------------------------M--------    566
CONSENSUS D         ----an??????-sqn-t--------------------------------r------.....e-----I.-.L--m---.-------------l--------------------------------------    549
D.CD.84ZR085        ----AN......-TQNDT---------------------------------------.....E-----I.-.L--M---.----------------------V-----------------------------    573
D.CD.ELI            ----IN......-STN-T----------------------Q---------R------.....E-----I.-.L--M---.-----------R-V---------M----------------------------    571
D.CD.JY1            ----VN......-STN-T--------K----N--------R-----I---R------.....E-----I.-.L--V---.-----------V-VA--G-------------------------M--------    580
D.CD.NDK            ----AN......-SSH-TI-------------------------I-------R----.....E-----I.-.L--V---.-------------V---------M----H-----------------------    563
D.CD.Z2Z6           ----TN......-SSN-T--------------------------------R------.....E-----I.-.L--M---.-----------R-L--------------------------------------    570
D.SN.SE365A2        ----IH....NTS--T-T----------------------RL--------T------.....K-----I.-.L-VM---.--------------A-------------------------------------    568
D.TZ.87TZ4622       ----AN.......SSD-T----------------------RL--I-L----------.....E-----I.-.L--V---.-------------L-----T-K---------D--------------------    568
D.UG.92UG024D       -----T.......SQN-T---------------------I------L---R------.....A-----I.-.L--V---.-------------L---------M----------------------------    567
D.UG.94UG1141       ----AI.....NSSQN-T---------N-------------L--I-L---A------.....E-----I.-.L------.---T-------V-L--------V-----------------------------    561
D.UG.C971-412       ----AN......-SQN-T-----------------------L----L---R------.....E-----I.-.L--M---.-------------L---------M-------D--------------------    573
D.UG.UG274A2        ----VNNSSNETSSKN------------------------R-----R---R------.....E-----I.-.L------.---T------------------V---------------K-------------    581
D.UG.WHO15-474      ----AN.....NGSNN-T----------------------------I---T------.....E-----I.-.L--M---.-------------L--------------------------------------    577
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HIV-1/SIVcpz
Amino Acids

                   CD4   <---- V5    ---->                                           |- fusion peptide  -|
                     |           ^^^                                            gp120 \/ gp41
B.FR.HXB2           RDGGNS......NNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKRRVV.....QREKRAV.G.IGALFLG.FLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGI    573
F.BR.BZ126A         ----QN......S-QT-T------N-K-------------E---------R---Q--.....K------V-.-------.--S----------I-----------E--------------------------    559
F1.BE.VI850         -----E.......SNI-T---E--N-K-------------E-------------Q--.....------A.-.L------.---DSREH-----I--------------------------------------    549
F1.BR.93BR020.1     ----LN.......STN-T------N-K-------------E-------------Q--.....K--R---.-.L------.-------------I-----------------S--------------------    563
F1.FI.FIN9363       ----Q-.....N-SD--T--------K-------------E---------RP--P--.....R--R---.A.---V---.--S----------L---------------------Q-------M--------    559
F1.FR.MP411         ----Q-....NDT-RT-T---E--N-K----N--------E-----------R----.....---R---.-.------R.-------NI----I--------------------------------------    560
F2.CM.MP255         ---SKD......IDGK--L--I------------------R---V------------.....--A----.-.M--VLF-.------------AI---A-------------S---K----------------    560
F2.CM.MP257         I---EG.......----TL-----------------------------------Q--.....-------.-.M--M---.-------------I-------N---------S---K----------------    567
CONSENSUS G         -----n..????tstn-t--------------------?---K-------r-R----.....e------.-.l--v---.-------------i-----V-----------s--------------------    543
G.BE.DRCBL          ----DN......-ST-----------KN----------T---KS--I---R-R----.....E------.-.V--I---.---T---------I-----V-----------S--------------------    564
G.FI.HH8793         -----A....NNAS-T-T---A--N-K----N----------K---------R----.....G------.-.V--V---.-------------I-----V-----------S--------------------    560
G.GA.LBV217         ------......T-GN-T---A-----------------I--K---------R----.....G-----I...T--V---.-------------LA----V--------------------------------    574
G.NG.92NG083        -----N.....NDSTE-T--------------------T---KS------R-R----.....E------.-.L--V---.-------------I---A-V-----------S--------------------    559
G.NG.NG1928         -----D..GANST-QN-T--------------------I-R-K---I---R-R----.....E------.-.L--VL--.---T---------I-----V-----------S--------------------    563
G.NG.NG1929         -----N...DNST-GT-T--------------------I---K---I---R-R----.....E------.-.L--VL--.---T---------I-----V-----------S-----------------R--    555
G.NG.NG1937         ----TN.......KTN-T---A------------------R-K---I-----R----.....E------.-.---VLF-.-------------I-----V-----------S-------V------------    580
G.NG.NG1939         -----I........TE-T--------------------I---K-------R-R----.....E------.-.L--VL--.---T---------I-----V-----------S--------------------    563
G.SE.SE6165         -----N..NNTNTS------------------------T---KS------R-R----.....E------.-.L--V---.-------------I-----V-----------G--------------------    576
H.BE.VI991          F-RN-T........NNVT--------------------------------E-R----.....E------.-.M--F---.-------------I-----------------S------Q----M--------    579
H.BE.VI997          Y-EDKG......--DNVT--------------------------------E-R----.....E------.-.M--F---.-------------I-----------------S------Q----M-------V    572
H.CF.90CF056        I-E--A......SA-NYT----------------------------I----TR----.....E------.-.M--S---.-------------I-----------------S------Q-R--M--------    565
J.SE.SE9173         -----R...NGSE-GT-T---T--N-K-------------EL---------------.....E------.-.---V---.---T---------I-----V-----------S---K--X------K------    570
J.SE.SE9280         -----R..GNGSE-GT-T---T--N-K-------------E----------------.....E------.-.---V---.---T---------I-----V-----------S---K---------K------    568
K.CD.EQTB11C        -----D....NNTRTE-T----------------------Q-----I---R-R----.....-------.-.-------.-------------I----------------------------QM--------    568
K.CM.MP535          -----N.......THN-T----------------------Q-----I---R-R----.....-------.-.L--V-F-.-------------I-----------------S--------------------    559
N.CM.YBF30          YS--PD.......TKET-VY-S--N-VNL--Q--------S---I----G-----T-.....S-----AF-.L------.-------------I-------T----------I--------------SI---    561
CONSENSUS O         ?-npwn..????s-rnat?--v----k-i--t--fn----rvk-fs-----ia-p-i?gt?th------.-.l-m----.v-s---------ata----tht-mk------d------q---q--r-s----    546
O.CM.ANT70C         M-NTWN.....SS-NNVT---I----K-I--T--FN----RVK-FS----RIA-P-I.STRTH------.-.L-M----.V-S---------AT--A--THT--K------D------Q---Q--R-SX---    571
O.CM.CM4974         LHNPYN.....KS-PNTT-G-T------I--A--CN----QVK-FS-----VS-PIISLNNPH------.-.L-M----.V-S---------AT--A-RTHS-IK------DS-----QT-----R-S----    580
O.CM.HIV1CA9EN      L-RPWN......SSRDNTL--A------I--T--F------VK-FS-----IA-PTIGTGTPH------.-.L-M----.V-S---------AT--A--THT-MK------D------Q---E--R-S----    582
O.CM.MVP5180        L-QPWN......STGENTL--V----K-I--TK--N----Q-K-FS-----MS-PIINIHTPH------.-.L-M----.V-S---------ATA---RTHSV-K------D------Q------R-S----    581
O.GA.VI686          M-MPWN.......KSNTT---V----K-I--T--F-----RVK-FS-----IA-P-I.GTGTH------.-.L-M----.V-S---------ATA-----HT-IK------D------Q---Q--R-S----    582
O.GQ.193HA          L-NQWN.....TSTNEAK---I------I--K--FN----RVK-FS----HIS-P-I.GTRTH------.-.--M----.V-S---------ATA----THT-MK------D------Q---Q--R-S----    568
O.GQ.276HA          M-KPWN..NSSTG-RNATL--V--E-K-I--T--LN----R-K-FS----PIA-P-I.GTSTH------.-.L-M----.V-S---------ATA----THT-MK------D------Q---Q--R-S----    580
O.GQ.341HA          M-TPWN..NSSAG-RTATL--A--E-K-I--T--LN----R-K-FS----PIA-P-I.GTSTH------.-.L-M----.V-S---------ATA----THT-MK------D------Q---Q--R-S----    579
CRF01_AE.CF.90CF40  ----IN...QNQT-KN-T------NIK-------------Q-----I-----R----.....E------.-.---MIF-.-------------I-----------------S--------------------    581
CRF01_AE.TH.93TH25  ----GG....NGT-NE-T------N-K----N--------E-----I----------.....E------.-.---MIF-.-------------I-----------------S--------------------    571
CRF01_AE.TH.A01021  ----AN..NAAS--GT-T------NIK-------------Q-----I---R------.....E------.-.---MIF-.-------------I-----------------S--------------------    572
CRF01_AE.TH.CM240   ----VN......-TDN-T------NIK-------------Q-----I---R------.....E------.-.---MIF-.-------------I-----------------S--------------------    567
CRF01_AE.TH.E11429  ----IN.....DSTTE-T------NIK-------------Q-----L----------.....-------.-.---MIF-.-------------I-----------------S-----------M--------    568
CRF01_AE.TH.KH08    ----PN......STN--T------NIK-------------Q----------------.....E------.-.---MIF-.-------------I-----------------S--------------------    577
CRF01_AE.TH.TH022   ----DN.....N-TIN-T------NIK-------------Q-----I--S-------.....E------.-.---MIF-.-------------I-----------------S--------------------    567
CRF01_AE.TH.TH047   ----AN......-KS--T------NIK-------------E-----I---R------.....E------.-.----IF-.-------------I-----------------S-----------M--------    571
CRF01_AE.TH.TH9201  ----LN.......DTN-T------NIK-------------Q---------R------.....E------.-.---MIF-.-------------I-----------------S--------------------    561
CRF01_AE.TH.TH9211  ----DI......DKTN-T------NIK-------------Q-----I---R------.....E------.-.---MIF-.-------------I-------H---------S--------------------    571
CRF01_AE.TH.AF0707  ----AN......-ASN-T------NIK-------------Q----------------.....-------.-.---MIF-.-------------I-----------------S--------------------    572
CRF02_AG.DJ.DJ258A  ----SN......-STN----------------------------------R------.....E------.-.L--F---.-------------I-----------------S-------------K------    565
CRF02_AG.FR.DJ263   ----SN......-STN-T--------------------------------RP-----.....E------.-.L--V---.-------------I-----------------S-------------K------    579
CRF02_AG.FR.DJ264   ----SN......-STN-T----------------------------I---H------.....E------.-.L--V-F-.-------------I-----------------S-------------K------    565
CRF02_AG.NG.IBNG    -----N.......STN-T--------------------------------R------.....E------.-.L--V---.-----------R-I-----------------S---K---------K------    564
CRF02_AG.NG.NG1921  ----KH......-STN-T-------------------------A------Y------.....E------.-.L--V---.-------------I-----------------S-------------K------    583
CRF02_AG.NG.NG3675  G---EN....NGT-GT-T---------------------AQ---I-----H------.....E------.-.L-VA---.-------------I-----------------S---K---------K------    571
CRF03_AB.RU.KAL15   -----Q......S-VT----T-----------------------------R------.....-------.-.---V---.-------------I--------------------------------------    557
CRF03_AB.RU.KAL68   ----YQ......S-VT----------------------------------R------.....-------.-.---V---.-------------I--------------------------------------    556
CRF03_AB.UA.UKR97   ----SG.....T-SSN-T---I--N-------------------I-L-R-R------.....E-----I.-.L--A---.-------------------------------S------K------K------    571
CRF04_cpx.CY.94CY0  ----TN........NT----------------------------I----N--R----.....----.--.-.---M---.-------------------------------S-------------R------    571
CRF04_cpx.GR.97PVC  ----I-..NNNET-DN-TL-------------V-----------V-I---G-R----.....-K-----.-.L------.-------------L-----------------S-------------K------    592
CRF04_cpx.GR.97PVM  -----R.....SDTGN-T----------------------Q---V-----R-R----.....-------.-.---V-P-L-------------I----------F------S----------Q--R-----V    578
CPZ.CD.CPZANT       .E-QIY.......--TVKVS-.AARVA-Q--A--SR-Q--E-Y--S----TV--PEI..KQHS-Q--GI.-.--LF---.L-S----------IA--A-T-N-XH------A---Q---T-------S---V    566
CPZ.GA.CPZGAB       S-TPVT.....N-SGNLT---T--N-K-I-----------R----S------R-HT-.ARQKD-Q---AF-.L------.------------AV---------------------K-----------SI--V    563
CPZ.US.CPZUS        ISISAV....NNDSRNITVM-T----TAL-KN--H-----S---I----G----.....HTVK-----AF-.L------.-------------VV--------------------------------S----    545
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B.FR.HXB2           KQLQARILAVERYLKD.QQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWSN.........KSLEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGL    695
CONSENSUS A         ------v---------.-----------------n----s----.........--qse--dnM--Lq--k--s---qi-Y?--------------d--a-----n-----d-s-------i--------I--    667
A.GB.MA246          ------V--L----R-.--I--------------N----S----.........--QSE--ENM--LQ--K--S---HI-YT-L----I-------D--A-----N-----D---------I--------I--    690
A.GB.MC108          ------V---------.-----------------N----S----.........--QSE--DNM--LQ-----S---QI-YN-L-D----------D--A-----N--T--D-S-------I--------I--    691
A.KE.K89            ------V-------R-.------------I----N----S----.........--QSE--ENM--LQ--K--S---DI-YN-L------------D--A-----N-----D-S-------I--------I--    687
A.KE.Q23-CXC-CG     ------V-------R-.-----------------N----S----.........---DE---NM--LQ--K------Q--YR-------------K---------N--S--D-S-------I--I-----I--    685
A.NG.NG1935         ------V--I------.-----------------N----SG---.........--QNE--DKM--L---K--S---Q--YT-----------------A--------S--D-S-------I---V----I--    687
A.RW.KIG93          ------V---------.---------------P-T----S----.........-T-SE--DNM--LQ--K--S---D--YQ---D----------D--A-----------D-S------RI--------I--    698
A.RW.SF1703         ------V---------.-----------------N----S----.........RTQSE---NM--LQ--K--S---DI-YN------I----------A-----N-----D-SK-----RI--------I--    700
A.SE.SE6594         ----------------.-----------------N----T----.........-TQSE--GNM--LQ--K--SK--GI-YD-L--------M---D--A-----N-----D--------RI--------I--    691
A.SE.SE8131         ------VM--------.------------I---------ST---.........--YT---DNM--LQ--K--S---DI-YQ------Y------K---------N-----D-S-------I--------I--    703
A.SE.SE8538         ------V---------.-----------------N----S----.........--QSE--DNM--LQ--K--S---QT-YR--------------D--A-----------D-SR-----RI--------I--    693
A.SE.SE8891         -----QV-------R-.-----------------T----S---D.........V-QSE--ENM--LQ--K--S---QI-Y---------------D--A-----N-----D-SK------I--------I--    684
A.UG.92UG037        ------V-------R-.---------------P-N----S----.........---DE--ENM--LQ--K--S---IK-YE------I---R--KD--------------D-SK------I--------I--    689
A.UG.U455           ------V-------Q-.-----------------T----S----.........--Q-D---NM--LQ-EK--SS--GI-YQ-------------LD--A-----N-.-----S------R--VI-----I--    687
CONSENSUS B         ------v---------?---------------------------.....????---de---Nm-----e---d------Yt-----------------------------d---------i-----------    682
B.AU.MBCD36         -----KV-------M-.---------------N-----------.....SSKIH---E--GNM---Q-EK--R-H-KY-Y--L-------D----------H--------D---------I---V----I--    712
B.BE.SIMI84         ------V---------.-------------V---T---------.........---N---DNM-----E---D---G--YR----------Q---D--K--T--------S--K------I--------I--    695
B.CN.RL42           ------V---------.---------------------------.........---HE---NM-----E---D---RE-YT-------------L---------------D--K------I-----------    685
B.DE.D31            ------V-------R-.---------------------------.........--MDM---NM-----E---D------YT-------------------N--EN--S--D-S-------I-----------    689
B.DE.HAN            ------V-------R-.-----------------T---------.........-T-D----NM-----E---D------YT---Q----------------------S-YD-S-------I--------I--    694
B.ES.89SP061        ------V-------R-.-----F----------------T----.........---S---DNM---Q-E---D------YN--------------------N--------S---------I-----------    701
B.FR.PHI120         ------V---------.---------------------------.........----E---NM-----E---D------YT------T------L---K--E--------D--K------I-----------    695
B.GA.OYI            ------V---------.-----------------T---------.........---NE--DNM---Q-E---D---H--YT-----------------------G--S--S--------RI--I--------    694
B.GB.AC-46          ------V---------.-----------R---------------.........--YSD--DNM-------------N--YT-L------------D--A----S------D-S-------I-----------    697
B.GB.CAM1           ------V---------.---------------------------.........---DK---NM-----E---D---N--YT-------------KD-----T--------D---------I----I---I--    695
B.GB.MANC           ------V-------Q-.----------------------S----.........-------GNM---Q-EK------G--YT--Q-------------------G---S--S---------I-----------    700
B.GB.WB             ------V-------Q-.-R---------R---------------.........---NE--DNM-----E---E---G--YN-L-T------------------PN------------------------I--    698
B.JP.ETR            ------V---------.---M--------F---------T----.........--FNE--DNM-----E-------N--YN--------------D--A----D------S--K------I-----------    701
B.JP.JH32           ----------------.---------------------------.........----E--DNM-----E---D------YT-----------------G-----------T--------RI-----------    706
B.NL.ACH3202A21     ------V---------.---------------------------.........---DK---NM--------VS------YT-----------------------------D--K------I-----------    695
B.TH.TH936705       ------V---------.---------------------------.........---NE-.-NI-----E---D---RE-YT-------L-----L-----N---------D--K------I-----------    677
B.TT.QZ4589         ------V-------R-.-----------------T----T---S.........-N-SD--DNM-------------KF-YT-L------------------------S--D--Q------I--------I--    698
B.TW.LM49           ------V-------R-.---------------N-N----I----.........-TYDE---NM---Q-E---D---DH-YN-L-K----------D--------------D--------RI--------I--    686
B.US.JRFL           ------V-------G-.---------------------------.........---DR---NM-----E---D----E-YT-----------------------------D--K------I-----------    686
B.US.MNCG           ------V---------.-----F-----------T---------.........---DD---NM---Q-E---D------Y--L-K--T----------------------D---------I-----------    696
B.US.RF             ------V-------R-.-----------------T---------.........---NM---NM---Q-E---D---GI-YN-L---------------------N-----D--Q-----RI-----------    704
B.US.SF2            ------V-------R-.---------------------------.........----D--DNM---Q-E---D---NT-YT-L---------------------------S---------I-----------    694
B.US.SFMHS9         ------V-------R-.-----------------T---------.........---D---DNM-----EK------K--YT----------------S---------S--D---------I-----------    688
B.US.US1            ------V---------X----------------------D----.........-TMD----NM---D-EK--D------YN---------D-----------------------------I----I------    698
B.US.WEAU160        ------V---------.-----------------T---------.........R-QDY---NM-----E-------G--YN--------------------------T--D-S-------I--------I--    698
CONSENSUS C         ----t-V--i------.----------------------s----........?r-q-e--dnm---q---------nt-Yr-L-?---------kd--A--s-qn-----d---------i--------I--    665
C.BI.BU910112       ----T-V--I------.----------------------D----........N-T-GD---S----Q-----S---NT-YR-L-D------Q--KD--A----QN--S--D---------I--------I--    680
C.BI.BU910213       ---R--V--I------.----------------------S----.........R-QDE---NM---Q-----D---GT-YR-L------------D--A-EQ-QN--S--S--------R--V------I--    697
C.BW.96BW16B01      ----T-V--I------.----------A----P------E----.........R-ETE---NM--TQ---------NT-YR-L-----------KD--A--S-N------S-----R---I--------I--    697
C.BW.96BW17B05      ------V--L-----G.-----------------S----ST---.........---DD--QNM-------------NT-YR-L---------------A--S--N-----A-S-------I--------I--    695
C.DJ.DJ259A         ----T-V--I------.-----------------N---------.........R-QKE--DNM--IQ-E-------G--YG-L-D----------D--A----QN-----S--K------I--------I--    671
C.DJ.DJ373A         ----T-V--I------.----------------------S----.........--Q-E--DNM---Q---------ET-YR-L-V--T---Q--KD--A----QN--S--D--K------I--------I--    682
C.ET.ETH2220        ----T-V--I--H-R-.----------------------S----.........--Q-E--DNM---Q-----S---DI-YN-L-V-----D---KD--A----EN---------------I-------VI--    683
C.IN.21068          ----T-V--I------.----------------------S----.........RTQKE--DNM---Q---------NT-YR-L--------E--KD--A--S-KN-----D--K------I--I-----I--    702
C.IN.301904         ----T-V--I------.----------------------S----.........R-QQD--DNM---Q-----S---NT-YR-L-D---------KD--A--S-KN--S--D---------I--------I--    689
C.IN.94IN11246      ----T-V--I------.----------------------S----.........RTQ-E---NM---Q---------NT-YR-L-D---------KD--A--S-KN--S--D---------I--------I--    684
C.SN.SE364A         ----T-V--I------.----------------------S----.........----D--DNM---Q----------I-Y--L-----------ND--A--N-NN--------K------I--------I--    680
C.SO.SM145A         ---R--V--I----E-.----------------------S----.........RTQ-E--ENL---Q--K--S---DT-YR-L-V---------KD--A--S-G------D--K------I--I-----I--    693
C.UG.UG268A2        ----T-V--I----Q-.----------------------S----.........---GD--DNM---Q-----S---GT-YR-L-D---------KD--A----QN--S--D--K------I--------I--    688
CONSENSUS D         ----------------.------------h----t----s----.........?--de--?NM-----E---d---g--Y-------t----------------------s--q------i--------I--    669
D.CD.84ZR085        ----------------.------------H----T----S----.........R-V-Y--GNM---Q-E---D---G--YN------I------K---------------S--Q------I--------I--    695
D.CD.ELI            ----------------.------------H----N----S----.........R--NE--QNM-----E---D---G--Y-------T------K---------------S--Q------I----I---I--    693
D.CD.JY1            ------V----S----.------------H----T----S----.........----E---NM--I--E---D---GV-Y----N--I-------D--Q-----------S--K------I--------I--    702
D.CD.NDK            ------V-------R-.-----------RH----N----S----.........R--DE--QNM-----E---D---G--Y-------I------K---------------S--K---------------I--    685
D.CD.Z2Z6           ----------------.-----------------T----S----.........R--ND--QNM-----E---D---G--YR------T-------------------------Q------I--------I--    692
D.SN.SE365A2        --------------R-.-----------RH----N----S----.........---TE--QNM-----E---D---G--Y-------T----------A-----------D---------I---V-E--I--    690
D.TZ.87TZ4622       ------XP---S--R-.-----------RH----T---------.........---GE--GNM-----E---D---G--Y-------T-------D--Q-----------S--Q------I--------I--    690
D.UG.92UG024D       ------V----S----.-----------RH--P-Q----S----.........---DT--GNM-----E---S---G--YD------I------KD--------------D--------R---I-----I--    689
D.UG.94UG1141       -----------S----.------------H----N----S----.........R-VDE---NM-----E---D---E-VY--L-V--I----------K--T--------S--Q------I--------I--    683
D.UG.C971-412       -----------S----.------------H----T----S----.........---DD---NM--I--EK--DK--GV-YN------T-------------N--------S--K------I--------I--    695
D.UG.UG274A2        ----------------.------------H----T----S----.........R---E---NM-----E---D---G--YT-----------------Q------V----S--K-----RI--------I--    703
D.UG.WHO15-474      --------------Q-.-----S-----RH----T----S----.........---DD--KNM-----EK--D---GV-YR------T----------Q--------------Q------I--------I--    699
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B.FR.HXB2           KQLQARILAVERYLKD.QQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWSN.........KSLEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGL    695
F.BR.BZ126A         ------V-------Q-.-----L-----------N----S----.........--Q-E--ENM-----EK--S--SYE-YR---Q-------------A-----------DMS-------I--------I--    681
F1.BE.VI850         ------V---------.-----------------N----S----.........--Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK-----------------A-----------D-S-------I--------I--    671
F1.BR.93BR020.1     ------V---------.-----L-----------N----S----.........----E--GNM-----EK-VS--SKE-YR---D-------------A-----------D--Q------I--------I--    685
F1.FI.FIN9363       ------V---------.-----L-----------N----S----.........--QDE---NM---Q-EK--S--SKT-YM---K--S---R-----------D---S--D---------I--------I--    681
F1.FR.MP411         ------V---------.-----------------N----T----.........--HDE---NM---Q-EK-----SNT-YR-----------------A--------S--D-S-------I-------MI--    682
F2.CM.MP255         ----------------.-----------------N-R--S----.........--YDD--DNM---Q-EK--D---KT-Y----DA-----R------A----D---S--S---------I--------I--    682
F2.CM.MP257         ----------------.---------------P-T----L----.........--QDE--GNM-----EK--G---DT-YR---SA---------D--A----DN-----S--R-----EI----I-S-I--    689
CONSENSUS G         ------v---------.-----------------n----t----.........--yne--dnM--i--e---s---qq-Y---------------D--A--------?--d--k------I--------I--    664
G.BE.DRCBL          ---R--V--L------.-----------------N----T----.........--YNE--ENM--I--E---D---YH-Y----Q--I-------D--A--Q-----S--S-S------RI-V------I--    686
G.FI.HH8793         ------V--L----R-.-----------------N---------.........-TYND--DNM--IQ-----S---QQ-Y---------------D--A--N-----T--D--K------I--------IS-    682
G.GA.LBV217         ------V-------Q-.-----------------N----T----.........--FNE--DNM--I--E-------HQ-Y--L----I-------D--A----E---S--S--Q------I--------I--    696
G.NG.92NG083        ----S-V--I------.-----------------N----T----.........--YNE--DNM--L--E---H---QH-Y---------------D--A-----------D-S------RI--------I--    681
G.NG.NG1928         ------V---------.-----------------T----T----.........--Y-E--DNM--IQ----VS---QQ-Y-Q-------------D--A--------T--D-SK-----RI--I-----I--    685
G.NG.NG1929         ------V---------.-----------------N----T----.........--Y-E--DSM--IQ----V----QQ-YN--------------D--A--------T--D--K-----RI--------I--    677
G.NG.NG1937         ------V-----F---.-----------------N----T----.........R-YDE--DNM--I--E--VS---QE-YK--------------D--A-----G-----S--K------I---V----I--    702
G.NG.NG1939         ------V---------.-----------------N----I----.........--Y-D--DKM--I-----VS---QQ-Y---------------D--A--------S--D---------I--------I--    685
G.SE.SE6165         ------L---------.-----------------N----V----.........--YNE--DNM--I--E-------YQ-Y--L------------D--A--Q--------G--R------I--------I--    698
H.BE.VI991          ------V---------.-----------------N----S----.........---DE--DNM------KQ-----DE-YR-L-V----------D--A-----N-----S--------RI-------II--    701
H.BE.VI997          ------V---------.-----------------N----ST---.........---AE--DNM-------Q-D---EV-YR-L-L--T---Q---D--A----D------S---------I--I---A-I--    694
H.CF.90CF056        ------V-------R-.-----------------N----S----.........--QSE--DNM------KQ-S---EE-YR-L-V--T-------D--A--------T--D-SH------I--------I--    687
J.SE.SE9173         ------V---------.-----------------N---------.........--Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----T--KD--A----TN-------S-------I----I---I--    692
J.SE.SE9280         ------V---------.-----------------N---------.........--Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----N--KD--A----TN-------S-------I----I---I--    690
K.CD.EQTB11C        ---R--V-------R-.-----------------N----S----.........--QSE--ENM---Q-EK--S-H--T-YR------I-------D--A-----------D-S-------I--------I--    690
K.CM.MP535          ---R------------.-----------------N----S----.........--W-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T-------D--A-----------D--K------I----I---I--    681
N.CM.YBF30          -----KV--I----R-.--I-SL------T--Y-T----ET---........NT-YDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG---QA-E--NT--KS-----Q-D---S--G--K------IA----A-I--I    684
CONSENSUS O         r--r--l--l-tliqn.----nl---k-r-?-y-s-k--tt-tg......??????ds--dnl--q---qq-?-is-i-yde-qka-v---q--kk-----e---i---ld--k------ia-i---a-i-v    663
O.CM.ANT70C         R--R--L--L-TL-QN.----SL---K---V-Y-S-K--RT-IG...........N-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE-QKA-V---Q--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A---V    691
O.CM.CM4974         R--R--LQ-L-TLIQN.--R-NL---K-R---Y-S-K--TT-G-..........YNDS--DNY--QQ--QQV--VS-I-YDE-QKA-D---R-VKAV----E-------LD--K------IA-I---A-I-I    701
O.CM.HIV1CA9EN      R--R--L--L-TLIQN.----NL--YK-R---Y-S-K--DT-YK.........NTTDD--DKL--Q---QQ---VS-I-YEE-QKA-V---E--KK-----E---IG--PD--K------MA-I---A-I-V    704
O.CM.MVP5180        R--R--LQ-L-TLIQN.--R-NL---K-----Y-S-K--T---G........RYNDDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE-QAA-D-----VKA-----E--------D--K------IA-I---A-I-I    704
O.GA.VI686          R--R--L--L-TLIQN.----NL---K-R---Y-S-Q--KT-T-......KSNVD--N--GNL--Q---QQ-D-IS-T-YDE-QKA-V---Q---K-----E---I---LD--K------MA-I---A---I    707
O.GQ.193HA          R--R--L--L-TLIQN.----NL---K--IV-Y-S-E--KT-IG...........NDS---DL--Q---QQ-S-ISTT-FEE-QKA-V---Q--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A-I-V    688
O.GQ.276HA          R--R--L--L-TLIQN.----NL---K-R-V-Y-S-K--T--TG...........D-K--GNL--Q---QQ-D-IS-I-YDE-QKA-V---D--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A---V    700
O.GQ.341HA          R--R--L--L-TLIQN.----NL---K-R-V-Y-S-K--T--TG...........DDK--GNL--Q---QQ-D-IS-I-YDE-QQA-V---D--KK-----E---I---LX--K------IA-I---A-I-V    699
CRF01_AE.CF.90CF40  ------V---------.-KF--L------I----S----S----.........--Y-A---NM--I-------E--NQ-YE-LT---D---R--KD--A-----------D--R------I--I-----I--    703
CRF01_AE.TH.93TH25  ------V---------.-KF--L------I-------.-ST---.........R-Y-E--DNM--I--E---S---NQ-YEILT-------R--KD--------------G--K------I--------I--    692
CRF01_AE.TH.A01021  ------V---------.-KF--L------I---------ST---.........R---E---NM--I--E---ST--NQ-YEILTK-----DR--KD--------------D--K-----RI--I-----I--    694
CRF01_AE.TH.CM240   ------V---------.-KF--L------I---------ST---.........R-F-E---NM--I--E---S---NQ-YEILT------DR--KD--------------D---------I--------I--    689
CRF01_AE.TH.E11429  ------V---------.-KF--L------I---------ST---.........R-F-E---NM--T--E---S---NQ-YEILTA-----DR--KD-----------S--D---------I----A---I--    690
CRF01_AE.TH.KH08    ------V---------.-RF--L------I---------ST---.........--Y----HNM--I--E---G---NQ-YEILT------D---KD--------------D---------I--------I--    699
CRF01_AE.TH.TH022   ------V---------.-KF--L------IV--------ST---.........--Y-E--DKM--TQ-E---S----T-YEILT------DR--KD--K-----------D-SR-----RI--------I--    689
CRF01_AE.TH.TH047   ------V---------.-KF--L------I---------ST---.........--FDE---NM--I--E---S---NK-YDILT------D---KD--------------D--S------I--------I--    693
CRF01_AE.TH.TH9201  ------V---------.-KF--L------I---------NT---.........R-F-E---NM--I--E---S---NQ-YEILT---D--DR--KD--------------D---------I--------I--    683
CRF01_AE.TH.TH9211  ------V---------.-KF--L------I---------ST---.........R-F-E---NM--I--K---S---TQ-YEILT------DR--KN--------------D---------I--------I--    693
CRF01_AE.TH.AF0707  ------V--------N.-KF--L------I---------ST---.........R-F-E---NM--I--E---S----Q-YEILT------DR--KD--------------D---------I--------I--    694
CRF02_AG.DJ.DJ258A  ------V--L-S--R-.-----------------T----S----.........-TFND--DNM--LQ--K--S---DI-YT--------------D--A-----G--S--G--------RI--I-----I--    687
CRF02_AG.FR.DJ263   ------V--L-S--R-.-----------------N----S----.........-TYND--DNM--LQ--K-VS---DI-YN--------------D--A--Q--N-----G--K------I--------I--    701
CRF02_AG.FR.DJ264   ------V--L----R-.-----------------T---------.........-TYND--DNM--LQ--K--S---DI-YN-------------KD--A----E---------K------I--------I--    687
CRF02_AG.NG.IBNG    ------V--L----R-.-----------------T----S----.........-TFND--DNM--IQ-EK--S---DI-YN-------R------D--A-----------D--------RI--------I--    686
CRF02_AG.NG.NG1921  ------V--L-G--R-.------------I---------S----.........-TY-Y--DNM--QQ--K-VS---NT-YR-L------------D--A--S-----S--D-S---R--QI--------I--    705
CRF02_AG.NG.NG3675  ------V--L----R-.-----------------N----S----.........-T-ND--DNM--LQ-----S---NK-YE--------------D--A-----------D--K------I--------I--    693
CRF03_AB.RU.KAL15   ------V---------.----------------------T----.........-P-DE-.-NM-----E-------G--YN---------------I-A-----------D-SK------I-----------    678
CRF03_AB.RU.KAL68   ------V--A------.----------------------T----.........-P-DE---NM-----E-------G--YN---------------I-A--------S--D-SK------I-----------    678
CRF03_AB.UA.UKR97   ------V---------.-----------------N----SN---.........--QSE--DNM---Q----VIY--DI-YD---K---P------D--A--------S--D-S-------I--I-----I--    693
CRF04_cpx.CY.94CY0  ------V--L-S----.-----------------N----S----.........--YND--DNM--LQ--K------QI-YG-L------------D--A-----------S--K------I--------I--    693
CRF04_cpx.GR.97PVC  ------V--L-S----.---------F-------N----S--N-.........--YND--GNM--LQ--K------QI-YE-L----I-------D--AF----N-------S-------I--------I--    714
CRF04_cpx.GR.97PVM  ------V--L-S--R-.-----------R-----N----S----.........--Y-K--DNM--LQ--K------EI-YD-LG-A---------D--A-----N--S--D-SH------I--------I--    700
CPZ.CD.CPZANT       ------M----K--R-.----SL---AD-VT-H-T----N--V-FTQTCAKNSSDIQC--ENM--Q----LVQ-S-GQ-YNILQIAHE---R-KK--Y-----S------D--Q------I------AI---    697
CPZ.GA.CPZGAB       ------L-------Q-.--I--L------AV-Y-T----N--PG........SN-TDD--GNL--QQ--KLVS---GK-FG-L--A-S------RD-----Q--------D--K------I-L-A---II--    686
CPZ.US.CPZUS        ------V---------.--I--L------T--Y-T----DT---........NL-YDA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E--NT--KS-----Q-S------D---------I-LIV-AS---I    668
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                                                                                          *                                                           ^^
B.FR.HXB2           RIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHLP.TPRG.PDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTR.IVELLG.......RRGWEALKYWWNLLQYWSQELKNSAVSLLNA    817
CONSENSUS A         ---------i---------------t-.n-?-.l---gr-------Q---------s-F---a-----------------fi--aa-.t-----hsslkgl-l---G---L?---l--gr---i--in--Dt    794
A.GB.MA246          ----T----I---------------T-.N-G-.L---RR-------Q---------G-F-T-V-----------------FT--AA-.T-----HSSLKGL-L---G---LG---L--GR--RI--IN--DT    819
A.GB.MC108          --------LI---------------T-.N-G-.LG--GR-------Q--GK-----S-F---A-----------------FI--AA-.T-----HNSLKGL-L---G---LG---S--GR---I--IN--DT    820
A.KE.K89            ----T----I---------------T-.A---.L----R-------Q---------T-F---A-----------------FI--A-E.T-----HSSLRGL-L---G---L----L--G----I--SN-VDT    816
A.KE.Q23-CXC-CG     --------VI---------------T-.N---.L----R----D--QG-G------S-F---A-----------------FI--AA-.T-----HSSLKGL-L---GI--L----S--GR---I--IN-VDT    814
A.NG.NG1935         --------V-R----------L--LI-.S---.---------R---Q-K-------S-F---A-----------------FI--AA-.---T--HR.......--QG---LG--V-----------I---DT    809
A.RW.KIG93          --I------I-------------I-T-.N-G-.----GR-------QG--------S-F---A-E---N-----------FI--AA-.T-----HSSLKGL-L---G---L----L--GR---I--IN-FDT    827
A.RW.SF1703         ---------I-------------I-T-.N---.-----R-------QG--------S-F---A-----------------FI--AA-.T----KRSSLRGL-L---G---L----L--GR------IN--DT    829
A.SE.SE6594         ---------I---------------T-.N-G-.L---GR-------QG--------S-F---A-------------H----I--AA-.T-----HSSLKGL-L---G---LG---L--GR---I--IN--DT    820
A.SE.SE8131         -------TVIK------------I-T-.S--D.----GR-------QG--------S-F---A--------R--------FIS-A--.------Q...........G---LG---L--IR---I--I--FDT    821
A.SE.SE8538         --------VI-------------I-T-.N-GD.L---GR-------Q--G------S-F---A-----------------FI--AA-.T-----QR.......---G---L----V--IR---I--I---DT    815
A.SE.SE8891         ---I--I--I-------------I-T-.S-G-.L---GR-------Q--N--------F---A----------C-R----FI---A-.T-----HSSLRGL-L---G---LK---S--GR---L--IN--DT    813
A.UG.92UG037        --------VI---------------T-.N---.L---GR-------Q--G------S-F---A-----N-----------FI--AA-.T---P-HSSLKGL-L---G---LG---L--GR---I--IN--DT    818
A.UG.U455           ----T----I--------------LA-.I-E-.LG--GR-------QGK-------S-F--IA-----N-----------FA---A-.A-----RSSLKGL-L---G---L----L--GR---I--IT--D-    816
CONSENSUS B         ------------------------r--.a---.-------------------g---d-f--------------------------a-.------rr.......-----------------------------    804
B.AU.MBCD36         ------------------------L--.----.-------------------T---H-F---F----------L--H----------.------RR.......------------K------QK-----F--    834
B.BE.SIMI84         --I---------------------L--.A---.-------------------GQ--T-F-PI--G-----F--------------A-.------RR.......---I------------------------T    817
B.CN.RL42           ---------------------L--RF-.AQ--.-G-----------------E---T-F-S---E--------------------A-.------RR.......---V-R---------I-------IG----    807
B.DE.D31            -----------S------------R--.A---.------------D------N---K-F--------S-----L----------AA-.------RR.......---V-------------------------    811
B.DE.HAN            ------------------------L--.AT--.-RQ--E----------G--V---S-F---F------------R---------AK.---T--RR.......---V----------------------F-T    816
B.ES.89SP061        ----T-------------------R--.AR--.-------------------GQ--D-F--I--V----------------------.------RR.......---------------I-------------    823
B.FR.PHI120         ---------M--------------R--.AR--.----------------G--V---D-F----------------------------.T-----RW.......-------L-------I-------------    817
B.GA.OYI            ------------------------R--.-Q--.-------------------G---D-F----------------------I---A-.------RR.......---V------------------VI-----    816
B.GB.AC-46          ---------------------------.AR--.---------G-------T-GP--D-F--I--V---N------------------.---I--RR.......------------R--------------D-    819
B.GB.CAM1           ----TI--L---------------RF-.V---.------------G----T-G---T-F--------------------------A-.------RR.......-------------------R------FDT    817
B.GB.MANC           --------L--------P---------.A---.----G--------G-----S---H-F---V-------------------S-AA-.------RR.......---I-------------V----------V    822
B.GB.WB             ----TI-----------------I-P-.AQ--.----G---------------P-AT-F----------------------------.---F--RR.......--------------------------F-T    820
B.JP.ETR            ----T-------------------R--.A.--.-------------------GP--D-L-----V----------------------.T-----RK.......---V---L---------------------    822
B.JP.JH32           ----T-------------------R--.A---.------------D------GQ--D-L--I--V----------------------.------RR.......--------------------------F--    828
B.NL.ACH3202A21     --I---------------------R--.A---.-------------------G-----F----------------------------.------RR.......---V-------------------------    817
B.TH.TH936705       --I----------------V-L--RF-.AQ--.-G-----------------K---D--WT---E--Q-----------------A-.------RR.......-----R--.------I------------T    798
B.TT.QZ4589         ------------------------L--.----.----G--------------V---S-FS-IV---------------------AA-.---I--RR.......--------GS----------Y--------    820
B.TW.LM49           ---------------------------.----.-------D-----------E-S-D-F--I--V----------------------.------RR.......-------L-------I----------F--    808
B.US.JRFL           -L--T-------------------L--.A---.-------------------G-----F-----V------------------T---.------RR.......---V-------------------------    808
B.US.MNCG           ---------------------L--RP-.V---.-----------------T-G---H-F--I--V-----F-----H.------AA-.------RR.......---V----------------S--------    817
B.US.RF             K--------------------------.A---.--------G----------GGA---F-T------WT--S-------------V-.------RR.......----------------------------T    826
B.US.SF2            ------------------------R--.V---.----D--------------V---D-F-----E----------R--------AA-.T--I--HR.......---------S-----I---------W---    816
B.US.SFMHS9         ---------A-----------------.A---.-------------------SQ--H-F--I-----------------------A-.------RG.......-------------------R---I--F--    810
B.US.US1            ------V-----------------R--.A---.-------------Q-----G---D-L----RV-------------------L--.------RR.......--------------------T---N----    820
B.US.WEAU160        ----T----------------------.A---.-------------------G---D-F-T---V--------L----I-----AK-.------RR.......-------C---------------------    820
CONSENSUS C         --i---------------------lt-.n---.---lgr-------Q---------s-F---a-----------------fi--aa-.v-----rsslrglq--------LGs-v---gl---K--i---dt    794
C.BI.BU910112       --I--I------------------LT-.S---.---LGR-------Q---------S-F---A------------------I--A--.V-----RSSLRGLQ----I---LGS-V---GL---K--IN---I    809
C.BI.BU910213       --I---------------------LI-.NQ--.---LG--------Q-----------F---A---------------------A--.A-----RSILKGLQ----T---LGS-V----L---K--I---DT    826
C.BW.96BW16B01      --I---------------------LT-.N---.---LGR-------Q-----V---H-F---A-----------------FI-VAV-.V-----RR.......-------LGS-V---GL---K--IN--DT    819
C.BW.96BW17B05      --------V------------L--LT-.N---.---L-R---G---Q--G------S-F---A--------I-L--H---FI--AA-.T-N---QSSLRGLQ--------LGS-G---G----K--IN--DT    824
C.DJ.DJ259A         --I---------------------LT-.N---.----G--------Q--G------S-F---A------------R-----I--AA-.A-----QR.......---T---LGS-V---GL---K--I----T    793
C.DJ.DJ373A         --I---------------------LI-.N---.----R--------Q-KG--T---S-F---A-------F----------I---A-.V-----QR.......---T---LGS-V---GL---K------DT    804
C.ET.ETH2220        --I---------------------LI-.H---.---LG--------QG----------F--IF------------------I--AA-.T-----RSSLKGLQ----T---LGS-V---GL---K--IN---T    812
C.IN.21068          --I---I-----------------LT-.N-G-.---LGR-------Q-K-------S-F---F-----N-----------FI-VAA-.VL----RRSLRGLQ--------LGS-V---GL---K--IN--DR    831
C.IN.301904         --I---------------------PT-.N-G-.---LGR-------QGK---------F---A-----N-----------FI-VAA-.V-----RNSLRGLQ--------LGS-V---GL---K--I---DI    818
C.IN.94IN11246      --I---------------------PT-.N-G-.---LGR------GQ-NV--------F---A-----------------FI-VAA-.V-----HNSLRGLQ--------LGS-V---GL---K--IR--DI    813
C.SN.SE364A         --I---------------------LI-.N---.---LGR-------Q---------S-F-SIA-----------------FI---A-.A----IQR.......---I---LGS-A---GL-I-K--I---DT    802
C.SO.SM145A         --I-V-------------------LT-.N---.---LGR-------Q-K---------F---A-----------------FI-VAA-.A-----RSSLRELQ--------LG--G---GL---K--I---DT    822
C.UG.UG268A2        --I-----------K---------LT-.----.----GE-------Q-----V--IS-F---A------------R--------AA-.A-----RSSLRGLQ--------LGS-V---G----K--I---DT    817
CONSENSUS D         --------l---------------L--.a---.-------------qg-?--------fs--------n------------i--Aa-.------rR.......----i--L-------i-------i--f?t    789
D.CD.84ZR085        ------------------------L--.A---.-------------Q--GT-------FS--------N----------E-I--AA-.------RR.......-------L--------R------I--VD-    817
D.CD.ELI            --------L---------------L--.A---.------T-------G----V--L--FS---------------------I--AV-.------RR.......--DI---L-----------R---S--FD-    815
D.CD.JY1            ----T---L---------------L--.A---.-------------QG----------FS--F-----N------------I--A--.------RR.......----I--L-S-----T------FI-----    824
D.CD.NDK            --------V---------------L--.V---.-----E--------G----------LF--F-----N-----------SI--AA-.------RR.......-------L-----------R---S---DT    807
D.CD.Z2Z6           --------L---------------L--.A---.--------------G----------FS--------N------------I--AA-.------RR.......-------L--------R------S---DT    814
D.SN.SE365A2        --I-----L---------------L--.A---.-------------QG----------FS-----G--N------------I--AA-.------RR.......---V---L-S-----I-K-----I---DT    812
D.TZ.87TZ4622       --------L---------------L--.A---.-------------Q--G--------LS--------N------------I--A--.------RR.......---TI--L-------I-------I--F-T    812
D.UG.92UG024D       --------L---------------L--.----.----GET------QG-G-----L--LS--------N----R--H----I--AA-.--A---RR.......----I--L-------I-------I--F-T    811
D.UG.94UG1141       --------V---------------L--.A--E.----------------G--------LS--------N------------I--AA-.------RR.......----I--L-------I----------F-T    805
D.UG.C971-412       ------F-L---------------L--.A---.--------------G----------FS--------N----G-RH-------A--.------RR.......----I--L-------I-------I----T    817
D.UG.UG274A2        --------L---------------L--.A--E.-----E-------QG-G--------FS--------N------R--------AA-.---I--RR.......--K-I--L-------I-------I--FDT    825
D.UG.WHO15-474      --------V-----------P---LF-.A---.-----E---G---QG-G--------FS--------N---L---H----I--AA-.V-----HR.......----IR-L-S--K--I-------I--F--    821
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                                                         <- tat cds end                                                                       <- rev cds end
                                                                                          *                                                           ^^
B.FR.HXB2           RIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHLP.TPRG.PDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTR.IVELLG.......RRGWEALKYWWNLLQYWSQELKNSAVSLLNA    817
F.BR.BZ126A         --------------K------L---I-.S--E.---------G---QGNE--V-----F---V-----N------RH----I--AA-.--....NR...GL--------LLG--TL--G-------I----T    803
F1.BE.VI850         --------------K------L--LI-.S---.---------G---QGK---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA-.--D....R...GL---------LG--TR----------I--F-T    793
F1.BR.93BR020.1     ----T---------K----------I-.S--E.---------G---QGK---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA-.--D....R...GLK--------LG--T---G-------I-----    807
F1.FI.FIN9363       --------------K------L--LI-.A-TE.---------G---QGK---V-----F---V-----N------RH---FI--AA-.--D....R...GL---------LG-II-----------I--F-T    803
F1.FR.MP411         --------------K------L--LI-.S---.---------G---Q--N--V-----F-S-V-----N------RH---FI--AA-.T-D....R...GLT----T---L---A-----------I----T    804
F2.CM.MP255         --------V------------L--LI-.N---.----G--------P-----M---S-F-P-T--------S---RH-------AA-.T-DRGVKG.......-------L---T-H-GR------I--FDT    804
F2.CM.MP257         ----T----I-----------L--LI-.NS--.-E--G--------Q-K-------S-F---A---F----V----C--NFI--AA-.T-.....D..KGLK----V---L---A---G-------I---DR    811
CONSENSUS G         ------------------------LtH.HQ-E.---------g---Q-k-------s-F---a-----------------fi--aa-.T-----rsSLkGL-l---g---L----l--g-------In--DT    793
G.BE.DRCBL          ------------------------L-H.HQ-E.----A----G---Q---------S-F---A-----------------FI--AA-.T-----RNSLKGL-L-------L----L--AR------IN--DT    815
G.FI.HH8793         K-I-----------K---------LTH.HQ-E.-----R-------Q-K-------S-F---A-----------------FI--AA-.T-----HNSLKGL-L---G---L----L--GR------IN--DT    811
G.GA.LBV217         K-----------------------LAH.HQ-E.-----R---G---Q-----V---S-F-SIA-------------Q---FI-----.T-----RNSLKGL-L---G---L----L--G-------IN--DT    825
G.NG.92NG083        ------------------------LTH.HQ-E.---LGKT--G---Q-----T---S-F---A------------------V--AA-.T-----RSSLKGL-L---G---L----L--GR------IN--DT    810
G.NG.NG1928         ------------------------LTH.HQ-E.-------G-----QGK-------S-F-S-A---V---WI--------FI--AA-.TL----RSSLQGL-L---G---L----V--G-------IN-IDT    814
G.NG.NG1929         ----T-------------------LPH.HQ-E.---------G---QGK---------F---A------------R----FI--AA-.TL----RSSLQGL-Q---S---L----V--G-------IN--DT    806
G.NG.NG1937         -----------------------ILPH.HQ-E.-----R---G---Q-K-------S-F---A-----------------FIS-AA-.T-T---RSSLQGL-L---G---L----L--G-------IN-FDT    831
G.NG.NG1939         ------------------------LTH.HQ-E.---------G---QGK-------S-F-S-A---V-------------FI--A--.TLQ---RSSLQGL-L---G---L----V----------IN-FDT    814
G.SE.SE6165         ------------------------LTH.HQ-E.---------G---QG-G--V---S-F-P-------------------SI---A-.T-----RSSLKGL-L---G---L----L--GR------I---DT    827
H.BE.VI991          ---------------------L--LI-.NQ--.----RE-------Q-----------F-P-V-E---N------R------S--A-.T-----RR.......------LLG---L--G-------I----T    823
H.BE.VI997          --I-------G-------------LI-.N---.-------------Q--G--V-----F-PIV------------RL---S----I-.T-----RR.......-R-----L-------G-------IN---T    816
H.CF.90CF056        --I---------------------LV-.N---.------T--G---Q-----V-----F-PVV-------S----RL--------V-.T-----RR.......-R-----L-------G-------ID---T    809
J.SE.SE9173         --I----A----------------LI-.N-TE.A---G----G---QG-T--------F---A-----------------FV--AA-.T-GT--LR.......---I---LV--VW--G-------I----T    814
J.SE.SE9280         --I----A----------------LI-.N-TE.A---G----G---QG-T--------F---A-----N-----------FV--AA-.T-GT--LR.......---I---LV--VW--G-------I----T    812
K.CD.EQTB11C        ----T---V---------------LT-.S---.---------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH----V--A--.-LD....R...GLKGS------L---IL--G--I----IN---T    812
K.CM.MP535          --A-----V---------------LI-.-S--.A------------Q-KN--V---S-F---A-----N------RQ--N-I-----.-L-RGLRG.......-------L---V-----------I----T    803
N.CM.YBF30          --ISI-IT-IA----------L--LI-.-A--.-----ET-GGV--Q--G--V---S-FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR-.TL----QSLSRGLQLLN-LRTHL-GI-A--GK--RD--I----T    813
CONSENSUS O         -vimi--nl-rni----q---l-ipih.hq?e.aet-grtg-g---eg-p-l-pspq-f-p-lyt---tii-w?--l-sn-asgiqk.visy--lglwilgqkiin-cricaavt---l---q---t---dt    790
O.CM.ANT70C         -VIMI--N--KNI----Q---L-IPNH.HQEE.AGT-GRTGGG---EG-P-W-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--L-SN-ASGIQK.VISY-RLGLWILGQKIINVCRICAAVT---L---Q---T---DT    820
O.CM.CM4974         -V-MILINL-KNI----Q---L-IPI-.HHQE.AET-GRTG----DGG-QXWTPWPP-F-Q-LYT---TII-WI--L-SN-ASGIQ-.VISY-SLGLWILGQKTI--CRLCGAVT---L----T--IT-FDS    830
O.CM.HIV1CA9EN      -V-MI-IN--RNI----Q-----IPIH.HQSE.AGT-GSTG-G---EG-P-L-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--L--N-ASVIQT.VISH--LGLSILGQ-IIN-CRVCIAVI---L---Q---T---DT    833
O.CM.MVP5180        -VIMII-NL-KNI----Q---L-IPV-.HRQE.AET-GRTG-----G--PKWTA-PP-F-QQLYT---TII-WT--L-SN-ISGIR-.LIDY--LGLWILGQKTI--CRLCGAVM---L-------TN--DT    833
O.GA.VI686          -V-MII-NL-RNI----Q---L--PIR.HQSE.AET-GRTG-G---E--P-L-PSPQ-F-P-LYT---TII-WI--L-SN-ASGIQK.AISH--LGLWILGQKIIS-CRICAAVT-F-L---Q---T--IDT    836
O.GQ.193HA          -VIMI--NL-RNI----Q---L-IPIQ.HQAE.AGT-GRTG-G---EG-P-L-P-QQ-F-T-LYT---TITVW---L-SN-ASGIQT.VTRH--LGLWILGQKIIS-CRVCAAVT---I---Q---T---DT    817
O.GQ.276HA          -VIMI--NL-RSI----Q---L-IPIH.HQVE.AEA-G-TG-G---EG-PKLRTSLQ-F-P-LST---T-F-W---L-SN-ASGIQK.VISY-RLGLWILGQKIIDVCRICAAVT---L---Q---T--VDT    829
O.GQ.341HA          -VIMI--NL-RNI----Q---L-IPIH.HQVE.AET-G-TG-G---EG-PKLRTSLQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQK.VISY-RLGLWILGQKIINVCRICAAVT---L---Q---T---DT    828
CRF01_AE.CF.90CF40  ------------------------LTH.QQ-E.-----R----S--QG--------S-F---A-----------------FI--AA-.T-----HSSLQGL--R--G---LG---S--V---RI--IT--D-    832
CRF01_AE.TH.93TH25  --I---------------------PTH.HQ--E-----R---G---QG----V---S-F---A-----------------FI--AA-.T-----HSSLKGL-----G---LG---L--G----I--I--FD-    822
CRF01_AE.TH.A01021  --I-----------P---------PTH.HQ-E.-----R---G---QG----V---S-F---A-----------------FT--AA-.T-----HSSLKGL-----G---LG---L--G----I--IL----    823
CRF01_AE.TH.CM240   --I---------------------PSH.HQKE.---------G---QG----V---S-F---A------------------T--AA-.T-----HSSLKGL-----G---LG---L--G----I--I---D-    818
CRF01_AE.TH.E11429  --I-----------P---------PTH.QREE.-----R---G---QG----V---S-F---A----------L------FT--A--.T-----RSSLKGL-----G---LG---L--G----I--I--FD-    819
CRF01_AE.TH.KH08    --I--------------------IPPH.HQ-E.-----E---G---QG----V---S-F---A-----------------FI--AA-.TL----HSSLKGL-L---G---LG---A-------I--I---D-    828
CRF01_AE.TH.TH022   ------------------------LSH.HQ-D.-----R---G---QG----V---S-F---A----------L------FI--AA-.T-----HSSLKGL-----G---L----V--G----I-VI-----    818
CRF01_AE.TH.TH047   --I---------------------P-H.HQ-E.-----R-------QG----V---S-F---A----------L------FI--AA-.T-----HSSLKGL-----G---LG---L--G----I--I---D-    822
CRF01_AE.TH.TH9201  --I---------------------PIH.HQ-E.-----R---G---Q-----V---S-F--FV-----------------FI--AA-.T-----HSSLKGL-----G---LG---L--G----I--I---D-    812
CRF01_AE.TH.TH9211  --I---------------------PTH.HQ-E.-----R---G---QG-G--V---S-F---A-------------L---FIS-AA-.T-----HSSLKGL-----G---LG---L--G----I--I---D-    822
CRF01_AE.TH.AF0707  --I------------------L--PTH.HQ-E.-----R---G---QG----V---S-F-S-A---I------L------FI--A--.T-----HSSLKGL-----G---LK---I--G----I--I---D-    823
CRF02_AG.DJ.DJ258A  -------T-I--------------LTH.HW-EP-----R---G---Q-K-------S-F---A-------------Q---FV--AV-.A-----HSSLKGL-L-----Q-LG---L--G--------N--DT    817
CRF02_AG.FR.DJ263   -------T-I--------------LTH.HQ--.-----R---G---Q-----G---S-F---A-----------------FV--AV-.A-----HSSLKGL-L-----Q-LG---L--G-------IN--DT    830
CRF02_AG.FR.DJ264   ---L---TVIK-------------LTH.HQ-E.-----R---G---Q-K---V---S-F---A-------------H---FV--AV-.A-----HSSLKGL-L-------LG---T--G-------IN--DT    816
CRF02_AG.NG.IBNG    -------T-I--------------LTH.HQ-E.-----R---G---Q-K---V---S-F---A------------------I--AA-.T-----HNCLKGL-L--G----L---IS--V-------IN---T    815
CRF02_AG.NG.NG1921  ------FT-I--------------LPL.HQ-E.-----RT--G---Q---K-----S-F---A-------F----------I--AA-.A--.--......L-L-------LG---L--G-------IN--DT    827
CRF02_AG.NG.NG3675  ----T--N-I--------------PTH.HQ-E.----GR---G---Q-----V---S-F---A-E---------------FV--AV-.G-----HSSLKRL-L------VLG---S--G-------IN--DT    822
CRF03_AB.RU.KAL15   --I---------G-----------R--.AQ--.----------D------T------RF------------F-I--H-------AA-.------.......-----------------I----S--IN-IGT    800
CRF03_AB.RU.KAL68   --I---------------------R--.-Q--.-----------------T------RF--------------I--H-------AA-.------.......-----------------I----S--IN-IGT    800
CRF03_AB.UA.UKR97   ---------I--A--------L--LT-.H-E-.----GR-K-----QG--------S-F---A------------R----FIS-TA-.T-----RSSLKGL-L---G---LG---G--G----S--IN-IDT    822
CRF04_cpx.CY.94CY0  --I------------------L--LI-T-Q--.L---G-T------Q--S--------F-P-------N------RH--N-----A-.T-----IR.......-------L--F-L--G-------IN-F-T    816
CRF04_cpx.GR.97PVC  --I---------------------LI-.-Q-E.-G----T------Q--S--------F-P-------N-------H--N----AA-.T-----RR.......-------L----L--G---R---IN--DT    836
CRF04_cpx.GR.97PVM  ----------K----------S--LI-T-Q--.------T-GG---Q--IE-------F-P-V-----N------RQ--N-----AK.T-----IR.......--GT---L----L--G--IRS--I---DT    823
CPZ.CD.CPZANT       --LLVLV-CLRK-----H-----IPTQ.NQQD.-EQ--E-R----RK--I-WRA-QH-FF-.......................................................................    756
CPZ.GA.CPZGAB       --IMT-F-V-R----------L--LI-.VQ-E.QG-LGE-D-G---Q--S--V---E-C-P-------N-GIW--QS-TS-ACN-W-.QLKT--HLILHSL-LLR-R-CLLGGII---GK---I--I---D-    815
CPZ.US.CPZUS        ---GVIF-L-AK---------L--LF-.-T-E.------T--GA-KT-NV--T---S-F---V-E---N-LI-L----E-----LR-.T-QI--QNINKGLQLLN-LRARC-GVIA--AR---V--T---DT    797
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B.FR.HXB2           TAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQGLERILL.                                                                                                856
CONSENSUS A         i-----gW------ig-rig---ln--------f--a--I                                                                                                834
A.GB.MA246          I--II-GW------IG-RF----LN--------F--A--.                                                                                                858
A.GB.MC108          I-----GW------LG-RLY---LN--------F--A--.                                                                                                859
A.KE.K89            I--V--GW------IA--IG---L---------F--A--.                                                                                                855
A.KE.Q23-CXC-CG     I-----GW------IA-RIG---L---V--------A--.                                                                                                853
A.NG.NG1935         I------W------IG-RI----LN-----------A--.                                                                                                848
A.RW.KIG93          I--V--GW-------G-RIG--FLN--------A--A-I.                                                                                                866
A.RW.SF1703         I-----GW------IG-AI----LN--------F--A--.                                                                                                868
A.SE.SE6594         ------GW------I---IG--FL---------F--A--.                                                                                                859
A.SE.SE8131         I-----GW------IG-RIG---L---------F--A--.                                                                                                860
A.SE.SE8538         I-----GW------LG-RL----L---V-----F--A--.                                                                                                854
A.SE.SE8891         I--VI-GW------IG--F----F-T.KK.QT--KKGFAI                                                                                                851
A.UG.92UG037        I-----GW------T--RLG---LN--------F--A--.                                                                                                857
A.UG.U455           V-V---GWI-----IG-TIG---LN-----------A--.                                                                                                855
CONSENSUS B         -----------------R-?---L------------a--.                                                                                                842
B.AU.MBCD36         ------------L--L-RVY---L-----------MA--.                                                                                                873
B.BE.SIMI84         ---V-------------RIG--VL---------F--A--.                                                                                                856
B.CN.RL42           -----------------R-Y---L---T--------A--.                                                                                                846
B.DE.D31            -----------------R-W---L---V--------A--.                                                                                                850
B.DE.HAN            I----------------R-----L-----V------A--.                                                                                                855
B.ES.89SP061        ---------------L-R-----L------------A-Q.                                                                                                862
B.FR.PHI120         ---------------L-RI---FL-V----------L--.                                                                                                856
B.GA.OYI            --------------I--R-Y--FLN-----------A--.                                                                                                855
B.GB.AC-46          ---------------L-RIF---L------------S--.                                                                                                858
B.GB.CAM1           I----------------R-----L------------L--.                                                                                                856
B.GB.MANC           -----------I-----RVG---L---V--------A--.                                                                                                861
B.GB.WB             --V-------------HRIW-G-L------------A--.                                                                                                859
B.JP.ETR            --------------IL-RTY---L---VK-------A--.                                                                                                861
B.JP.JH32           I-----------LKIL-R-F---L---T--------A--.                                                                                                867
B.NL.ACH3202A21     -----------------R----VL---V--------A--.                                                                                                856
B.TH.TH936705       ------------L----R-Y---L---T-----FK-A--.                                                                                                837
B.TT.QZ4589         I----------I-KA--RI----L---------F--A--.                                                                                                859
B.TW.LM49           I----------------RVF---L---T--------A--.                                                                                                847
B.US.JRFL           -----------I--AL-RTY---L---T--------A--.                                                                                                847
B.US.MNCG           ---------------L-R-G---L---T--------A--.                                                                                                856
B.US.RF             -----------I---A-RIL--FL------------A--.                                                                                                865
B.US.SF2            -----T---------A-R-Y---L--H---------L--.                                                                                                855
B.US.SFMHS9         -----------------RT----LN-----------L--.                                                                                                849
B.US.US1            -----------------R-Y--LL---T--------A--.                                                                                                859
B.US.WEAU160        --------------I--RT----L------------A--.                                                                                                859
CONSENSUS C         i----------i--li-ri-----n--------f-Aa-q.                                                                                                833
C.BI.BU910112       -----------I--II-RI----Y---------F-AA-Q.                                                                                                848
C.BI.BU910213       I--T-------I--II-RI--G-YN--------F-AA-Q.                                                                                                865
C.BW.96BW16B01      I----------I-DFILRI-----N----L---F-AA-Q.                                                                                                858
C.BW.96BW17B05      I----------I---L---I---LN--T-------AA-Q.                                                                                                863
C.DJ.DJ259A         ---T-------I-KFI--LW---CN--------F-AA-Q.                                                                                                832
C.DJ.DJ373A         -----------I--II-RIW--FCN--------F-AA-Q.                                                                                                843
C.ET.ETH2220        ---V-G-----F--LI-RIW--FCN----------AA-Q.                                                                                                851
C.IN.21068          I----------IL-L--RI-----N--------F-AA-Q.                                                                                                870
C.IN.301904         I----------I--LI-RT-----N--------F-AV-Q.                                                                                                857
C.IN.94IN11246      I----------I--II--T-----N----------AA-Q.                                                                                                852
C.SN.SE364A         I--T-------I--L--RI----SN--------F-AA-Q.                                                                                                841
C.SO.SM145A         I--T-------I--LA-RI--GV-N--T-----F-AA--.                                                                                                861
C.UG.UG268A2        I----S-----I---G--IG---L---------F-AA-Q.                                                                                                856
CONSENSUS D         -----------i--i--R----?ln--t--------a--.                                                                                                827
D.CD.84ZR085        -----------I-DI-RR--K-VL---T--------A--.                                                                                                856
D.CD.ELI            I-------------II-R----VLN-----------S--.                                                                                                854
D.CD.JY1            -----------I--LIRR-F--VL-----V------A--.                                                                                                863
D.CD.NDK            I------R---------R-----LNV----------L--.                                                                                                846
D.CD.Z2Z6           I-------------I-RR----VL---T--------L--.                                                                                                853
D.SN.SE365A2        I----------I-D---R-----L---T--------A--.                                                                                                851
D.TZ.87TZ4622       -------------DI--RTV--VLN--T----S---A--.                                                                                                851
D.UG.92UG024D       ---V-------I--L--RIG---LN--T--------L--.                                                                                                850
D.UG.94UG1141       I----------A--L--R-V---LN--V--------A--.                                                                                                844
D.UG.C971-412       V----------I--I--RTL---LN----------GA--.                                                                                                856
D.UG.UG274A2        -----------I--I--R-V--VLN--T--------A--.                                                                                                864
D.UG.WHO15-474      ---T-------I---G-R------N-----------A--.                                                                                                860
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                    ^                  *
B.FR.HXB2           TAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQGLERILL.                                                                                                856
F.BR.BZ126A         ---V-T-----I-AAL-RIG---LN--T-----F--A--.                                                                                                842
F1.BE.VI850         ---V-------I---L-R-G--VLN--------A--A--.                                                                                                832
F1.BR.93BR020.1     -------W------AL-R-G---LN-----------A--.                                                                                                846
F1.FI.FIN9363       ---V----------AL-R-V--VLN-------RV--A-I.                                                                                                842
F1.FR.MP411         ---V-----------L-R-G--VLNV----------S--.                                                                                                843
F2.CM.MP255         I----------I---L-R-G--VL---------A--F--.                                                                                                843
F2.CM.MP257         -----------I--IL-R-G--VLN-----------A--.                                                                                                850
CONSENSUS G         i-----Nw-------a-R-----LN-----------A--.                                                                                                832
G.BE.DRCBL          I-----NW-------A-R-G--VLN-----------A--.                                                                                                854
G.FI.HH8793         I-----NW------I--R-F--FLN--T--------A--.                                                                                                850
G.GA.LBV217         V---T-NW-------A-R-----LN-----------A--.                                                                                                864
G.NG.92NG083        I---T-N--------A-R-Y---LNV-T--------A--.                                                                                                849
G.NG.NG1928         I-----NW-------A-R-----LN-----------A--.                                                                                                853
G.NG.NG1929         I-----NW-------A-R-G--VLN-----------A--.                                                                                                845
G.NG.NG1937         I-----NW-------A-R-----LN--------A--A-Q.                                                                                                870
G.NG.NG1939         I-----NW-------A-R-R---LNV---V------A--.                                                                                                853
G.SE.SE6165         V-----NW-------A-R-----LN--T--------A--.                                                                                                866
H.BE.VI991          -----------I--L--R-W---L---------F--A--.                                                                                                862
H.BE.VI997          ---V-------I--I--R-W--VL---------------.                                                                                                855
H.CF.90CF056        ----------GI-VI--R-W---L---------F--S--.                                                                                                848
J.SE.SE9173         -----------I--IA-R-F---L------------A--.                                                                                                853
J.SE.SE9280         -----------I--IA-R-F---L------------A--.                                                                                                851
K.CD.EQTB11C        -----------I--I-YR-F--LL---------F--L--.                                                                                                851
K.CM.MP535          ------G----I--IG-R-F--LL------------A--.                                                                                                842
N.CM.YBF30          ---V-------I--LA-RIG-G-L------------A-I.                                                                                                852
CONSENSUS O         ?-v---nw--gi-sgi-rig-g-?n--------------.                                                                                                827
O.CM.ANT70C         L-V---NW--GI-AGI-RIGTG--N-----------S--.                                                                                                859
O.CM.CM4974         I-VS--NW--GI-LGI-RIGQG-LN--------A--F--.                                                                                                869
O.CM.HIV1CA9EN      F-V---NW--SI-SGI-RIG-G-LN-----------G--.                                                                                                872
O.CM.MVP5180        I-VS--NW--GI-LGL-RIGQGFL---------A----V.                                                                                                872
O.GA.VI686          L-VT--NW--GI-LGI-RIG-G--N--T--------S--.                                                                                                875
O.GQ.193HA          I-V---NW--GI-SGI-RIG-G-WN--------------.                                                                                                856
O.GQ.276HA          L-V---NW--GI-SGI-RIG-E-CNV-------------.                                                                                                868
O.GQ.341HA          V-V---NW--GI-SGI-RIG-G--NV-------------.                                                                                                867
CRF01_AE.CF.90CF40  ---T--GW------I--R-W---L------------A--.                                                                                                871
CRF01_AE.TH.93TH25  L-VV--GW-------A---W---L------------A--.                                                                                                861
CRF01_AE.TH.A01021  ------GW-------A---W---L------------S--.                                                                                                862
CRF01_AE.TH.CM240   ----A-GW-------A---W---L------------T--.                                                                                                857
CRF01_AE.TH.E11429  S-----GW-------A---W---L---------------.                                                                                                858
CRF01_AE.TH.KH08    ------GW-------A-R-W---I------------A-Q.                                                                                                867
CRF01_AE.TH.TH022   ---V--GW-------A---W---L------------A--.                                                                                                857
CRF01_AE.TH.TH047   I-----GW-----K-A-R-W---L------------A--.                                                                                                861
CRF01_AE.TH.TH9201  A---I-GW-------A-RVW---L------------A-V.                                                                                                851
CRF01_AE.TH.TH9211  ------GW------AA---W---L------------A--.                                                                                                861
CRF01_AE.TH.AF0707  ------GW-------A--VW---L------------A--.                                                                                                862
CRF02_AG.DJ.DJ258A  I--V--NW------IG-EVG---LN-----------A--.                                                                                                856
CRF02_AG.FR.DJ263   I-L---NW------IG-RVG---LN-----------A--.                                                                                                869
CRF02_AG.FR.DJ264   I-----NW------IG-RVG----N--V--------A--.                                                                                                855
CRF02_AG.NG.IBNG    I--V--NW---A--IG-RVG----N--------F--A--.                                                                                                854
CRF02_AG.NG.NG1921  I--FT-NW------IG-R-G----N-----------S--.                                                                                                866
CRF02_AG.NG.NG3675  I-----NW------IG-R-G---WN--------F--A--.                                                                                                861
CRF03_AB.RU.KAL15   I-----GW------IG-RF---M-N--------A-KA-Q.                                                                                                839
CRF03_AB.RU.KAL68   I-----GW------IG-RF-----N--------A-KA-Q.                                                                                                839
CRF03_AB.UA.UKR97   I-----GW------IG-RF-----N--Q-----A-KA-Q.                                                                                                861
CRF04_cpx.CY.94CY0  -----------I--A--R-----CN-----------A--.                                                                                                855
CRF04_cpx.GR.97PVC  -----------IL-A--R------N--------F-KA...                                                                                                873
CRF04_cpx.GR.97PVM  --V--------I--A--RI----LN-----------A--.                                                                                                862
CPZ.CD.CPZANT       .....................................--.                                                                                                758
CPZ.GA.CPZGAB       -----------I--AF-VTL-I--N-----------A--.                                                                                                854
CPZ.US.CPZUS        -----------I--LTRRLFLG-I------------S--.                                                                                                836


